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	FELÜLÍRNI
	Tóth Istvan
	MTA ATK ÁOTI

	
	MTA doktora, c. egyetemi tanár
	e-mail:toth.istvan@agrar.mta.hu

	
	Cím Szarvasmarha eredetű Shiga toxikus és kommenzalista E. coli és bakteriofágok jellemzése
	Cím angolul Shiga toxigenic and commensal Escherichia coli and bacteriophages in cattle

	
	A téma rövid összefoglalása:
Egy szarvasmarha eredetű új reprezentatív Escherichia coli törzsgyűjtemény tagjainak részletes genom szintű analízisével kívánjuk meghatározni azok pathogenetikai, zoonotikus jelentőségét, kialakulásuk és tovább fejlődésük lehetséges startégiáit. Vizsgálni kívánjuk szintén általunk izolált lítikus fágok diagnosztikai jelentőségét, biokontroll és alternatív terápiás potenciálját.


	Angolul:
We aim to reveal the zoonotic and pathogenic potential of our newly established representative coliform bovine bacterial strain collection and to investigate their evolutionary strategies. Additionally, we aim to investigate the diagnostic, biocontrol and alternative therapeutic potential of the newly isolated lytic bacteriophages. 

	KIEGÉ-SZÍTENI
	Elvárások: 
Állatorvos, biológus, gyógyszerész végzettség, tudományos kíváncsiság, kutatói munka iránti elkötelezettség, magas szintű angol nyelvismeret, alapfokú számítógépes ismeretek
	Requirements:
DVM or MSc diploma in biology or in pharmacy. Scientific curiosity and dedication; good English knowledge, basic computer skills.

	MEGVÁLASZOLNI
	A meghirdetett téma finanszírozására rendelkezésre álló, már elnyert forrás:
	NKFIH 124 335 sz. pályázat (2017-2021) 

	
	A téma meghirdetőjének az elmúlt 5 évben megjelent, a meghirdetni kívánt témával összefüggő 3 publikációja; MTMT azonosítója:


	1.) Sváb D, Falgenhauer L, Rohde M, Chakraborty T, Tóth I. (2018): Identification and characterization of new broad host-range rV5-like coliphages C203 and P206 directed against enterobacteria. Infection, Genetics and Evolution, 64: 254-261. doi: 10.1016/j.meegid.2018.07.004  

MTMT: 3407025  

	
	
	2.) Sváb D, Falgenhauer L, Rohde M, Szabó J, Chakraborty T, Tóth I. (2018): Identification and characterization of T5-like bacteriophages representing two novel subgroups from food products. Frontiers in Microbiology, 9: 202. doi: 10.3389/fmicb.2018.00202 

MTMT: 3336158 |

	
	
	3.) Sváb D, Bálint B, Vásárhelyi B, Maróti G, Tóth I. (2017): Comparative genomic and phylogenetic analysis of a Shiga toxin producing Shigella sonnei (STSS) strain. Frontiers in Cellular and Infection Microbiology, 7: 229. doi: 10.3389/fcimb.2017.00229 

MTMT: 3231370
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