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	Madár Mycoplasma fajok bioinformatikai elemzése
	Characterization of avian Mycoplasma species with the help of bioinformatics

	
	A Mycoplasma fajok a legkisebb élő szervezetek. Genomjuk kb. 1 millió bázispár nagyságú és alacsony GC arány jellemzi. Napjainkig 25 madár eredű Mycoplasma fajt írtak le, melyek közül a tyúkot és pulykát megbetegítő M. gallisepticum, M. synoviae, M. meleagridis és M. iowae, valamint a kacsát és libát megfertőző M. anserisalpingitis és M. anatis okozza a legnagyobb gazdasági kárral járó megbetegedéseket.
A kutatás főbb céljai:

1) M. synoviae fenotípus-teljes genom alapú összehasonlító vizsgálata (genome-wide association study /GWAS/)
2) M. synoviae és M. gallisepticum közötti lehetséges horizontális gén transzfer bioinformatikai vizsgálata
3) A M. synoviae antibiotikum rezisztencia és virulencia faktorainak bioinformatikai elemzése

4) A szorosan rokon M. anserisalpingitis és M. anatis közötti genetikai különbségek feltárása
	Mycoplasma species are the smallest living organisms. Their genome size is around 1 million base pairs with low GC content. There are 25 currently described avian Mycoplasma species. M. gallisepticum, M. synoviae, M. meleagridis, M. iowae infecting chicken and turkey as well as M. anserisalpingitis and M. anatis causing disease in ducks and geese are the most important pathogens from the economic point of view.
Main aims of the project are:

1) Mycoplasma synoviae genome-wide association study (GWAS)
2) Exploration of potential horizontal gene-transfer between Mycoplasma synoviae and Mycoplasma gallisepticum
3) Mycoplasma synoviae antibiotic resistance factors and virulence factors

4) The genetic similarities and differences between Mycoplasma anserisalpingitis and Mycoplasma anatis – two closely related Mycoplasma species

	KIEGÉ-SZÍTENI
	Elvárások: Állatorvosi vagy biológus MSc végzettség, angol nyelvismeret, laboratóriumi munka iránti érdeklődés


	Requirements: DVM or biology MSc, good command of English, interest in laboratory work

	MEGVÁLASZOLNI
	A meghirdetett téma finanszírozására rendelkezésre álló, már elnyert forrás:

	Lendület program (LP2012-22)
NKFIH Élvonal pályázat (KKP-129751)

	
	A téma meghirdetőjének az elmúlt 5 évben megjelent, a meghirdetni kívánt témával összefüggő 3 publikációja; MTMT azonosítója:


	1.) Grózner D, Forró B, Kovács ÁB, Marton S, Bányai K, Kreizinger Z, Sulyok KM, Gyuranecz M. Complete Genome Sequences of Three Mycoplasma anserisalpingitis (Mycoplasma sp. 1220) Strains. Microbiol Resour Announc. 2019; 8: pii: e00985-19. MTMT azonosító: 30800941

	
	
	2.) Kreizinger Z, Sulyok KM, Bekő K, Kovács ÁB, Grózner D, Felde O, Marton S, Bányai K, Catania S, Benčina D, Gyuranecz M. Genotyping Mycoplasma synoviae: Development of a multi-locus variable number of tandem-repeats analysis and comparison with current molecular typing methods. Vet Microbiol, 2018; 226:41-49. MTMT azonosító: 30321330

	
	
	3.) Sulyok KM, Kreizinger Z, Wehmann E, Lysnyansky I, Bányai K, Marton S, Jerzsele Á, Rónai Z, Turcsányi I, Makrai L, Jánosi S, Nagy SÁ, Gyuranecz M: Mutations associated with decreased susceptibility to seven antimicrobial families in field and laboratory derived Mycoplasma bovis strains, Antimicrob Agents Chemother. 2017; 24:61 pii: e01983-16. MTMT azonosító: 3147148

	
	Egyéb közölnivaló:
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