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Gulyas Dorottya
Kutatas cime: Melatonin hormon szerepe a l6dban

Dr. Gaspardy Andras (Allattenyésztési és Genetikai Tanszék)

A melatonin egy olyan hormonfehérje, amely szerepet jatszik a cirkadidan rendszer
szabalyozasdban, kiemelkedéen fontos a szaporodasban, pigmentsejtek mikodésében, de
hatdssalvan a csont- és érrendszerre, illetve az energiahaztartasra, immunmukodésre is. Nagyon
6si molekula, hiszen olyan egyszer(i szervezetekben is létezik, mint a prokariétdk és olyan
Osszetettekben is, mint az emberek. Szamos tertleten alkalmaznak melatonin kiegészitést, mint
pl.: szemészet, toxikolégia, hematoldgia, kardiolégia, oregedés lassitasa, rak megeldzés. A
melatonin fontos szerepet jatszik a lovak szezonalis reprodukciés ciklusaban. Egyes tanulmanyok
szerint a melatonin befolyasolhatja a lovak viselkedését is, példaul csokkentheti a stresszt és
javithatja a viselkedési problémakat. Melatonin kiegészit6k alkalmazasa nyugtatd hatassal lehet
a lovakra stresszes helyzetekben, példaul szallitas soran.

Irodalmi munkam 6 célja egy egységes, konnyen atlathatd 6sszefoglalo készitése, ami a fentebb
emlitett témakorok felé érdeklddéknek a hasznara valhat. Tobb angol és magyar nyelvl cikk,
kutatas tanulmanyozasaval készult el a feldolgozas. Huszenicza munkajatol egészen napjaink f6
kutatasi eredményeihez eljutva készilt el a szakirodalmi 6sszefoglalé. Nem tartom kizartnak,
hogy a késébbiekben a palyazatnak koszonhetéen akar egy TDK munkaval lépjek feljebb vagy
diplomamunkam fé témaja legyen a melatonin hormon.
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Jandd6 Benedek

Recens és historikus folyami halkdzosségek modellezésének médszertani nehézségei és
lehetbségei

Témavezetd: Dr. Pasztory-Kovacs Szilvia (Zooldgiai Tanszék)

A folyami halko6zosségek szervez6désében szerepet jatszé paraméterek jelentéségének
meghatdrozdsa, valamint ezen kozosségek dinamikajat lekovetd modellek felépitése a
halokoldgia és az Okohidraulika egyik kozponti kérdései. Az ilyen modellezések nagyban
segithetnek komplex folyami él6helyek helyreallitdsat (pl: artérrekonstrukcidok) megcélzd
természetvédelmi beavatkozdsok megtervezésében és képesek lehetnek elére jelezni az
abiotikus vagy biotikus korulmeények valtozasanak eredményeképpen végbemend strukturalis
atrendez6déseket a halkozosségekben. Ennek ellenére jelenleg is hidanyos ismeretekkel
rendelkezink a Dundhoz hasonlé nagy folyamok halkozosségeinek szervezdédésérdl.
Kutatdsunkban a kozosség szinti modellezéseket megnehezitd moddszertani problémak
feltarasara és megoldasara tettlink kisérletet egy gyakorlati példan, a Gemenc, mint komplex
folyami-hullamtéri él6helyek, halkozosségeinek neurdlis halékkal torténd modellezésén
keresztll. A halak k6zosség szintl modellezését érinté nehézségeket 4 kategdriaba lehet sorolni:
(1) halfaunisztikai adatok rendelkezésre allasa és pontossaga; (2) halfaunisztikai, illetve halaszati
mintavételi modszerek reprezentativitasa, szelektivitasa és eltéré hibafaktorai; (3) abiotikus és
biotikus magyarazé valtozék mért vagy modellezett adatainak elérhetésége; és (4) a modellezés
alapjaul szolgald statisztikai médszerek korlatai. A machine learning (ML) alapu megkozelitések
hatékonyan képesek lekovetni a non-linearis hal-él6hely Osszefuggéseket, igy megfelelének
bizonyulnak a kozosségi szinti modellezésre is. Azonban nagy tanité adatigényilk és példaul a
neuralis haldék esetében, nehezebb atlathatésaguk miatt a rendelkezésre allo (sokszor
meglehetbsen kis) tanité adatsor a betaplalast megeléz6en szamos, a megszokottakon tulmend
adattranszformacion kell atessen a kivant modellteljesitmény elérése érdekében. Ezenkivil a
modellezésbe bevont magyardzé valtozoktol flggéen specidlis modell architektira lehet
szlikséges, amely a tanitd adatsor, ugyszintén a megszokottakon tilmené elézetes elemzését
igényli. Osszességében, tehat elmondhatd, hogy a folyami halkdzosségek ML mdédszerekkel
torténd kozosség szinti modellezése a bemeneti adatok rendkiviul széleskorl el6zetes
elemzésével, valamint sokszempontu és 6sszetett adattranszformaciok elvégzésével valosithatd
csak meg, ezutan azonban a komplex és nehezen megfoghaté kozosségszerkezet leképezésével
nagyban segitheti az él6éhelyrekonstrukcids feladatokat.
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Kovacs Bereniké
Uj-Kaleddnia ugrépokjainak taxonémiai vizsgalata

Témavezetd: Dr. Szlts Tamas (Zooldgiai Tanszék)

A kllonb0z6 szigetek biodiverzitdsa nagyon sokféle és egyedi, hiszen ezek olyan éléhelyek, ahol
az evoluciés események a tobbi szarazfoldtél elszepardltan torténhettek, amely széamos
endemikus faj létrejottét eredményezi. Ennek vizsgalata biogeografiai szempontbél is fontos,
ugyanis a szigeteken él6 fajok gyakran eléfordulnak mas kozeli tertileteken is, amely informacidval
szolgalhat arrél, hogy honnan és mikor kerulhettek oda az adott élélények. Sok olyan sziget
talalhaté a Foldon, ami nagyon diverz élévilaggal rendelkezik, mint példaul Hawaii, Galapagos
szigetek vagy a kutatasunk fokuszaban 4ll6 Uj-Kaledénia.

Uj-Kaleddnia egy trépusi sziget Ausztraliatél keletre, amit 50 millié éve még teljesen beboritott a
tenger, igy az ott él6 fajok azéta jelentek meg a terlileten. Az itt kialakult élévilag kiemelked&en
egyedi és egyrészrél fajgazdag, masrészrél sok taxon hidnyzik, igy a kutatasa sok Uj felfedezéssel
jarhat. Napjainkban az éléhelyek biodiverzitasanak vizsgalatat az altalanosabb moédszerek
mellett molekularis filogenetikaval is végzik, amely soran molekuldris 6ra hasznalataval a
kiilonb6z6 fajok kialakuldsa id6hoz is kothetd. Az UNKP-s kutatdsom fékuszaban allé ugrépdkok
filogenetikajarol mar készitettek atfogd munkat, azonban az Uj-Kaledonian él6 fajok szinte
teljesen kimaradtak. A kutatdsomnak egyik f6 célja ezt a hidny poétolni, illetve hogy a most
begylijtott fajokat / nemzettségeket taxondmiai szempontbdl is megvizsgaljam.

A kutatas soran hasznalt mintak a parizsi Nemzeti Természettudomanyi Muzem 4altal szervezett
gylijtéexpediciokbdl szarmaznak. A gyUjtott egyedeket morfolégiai és molekuldris taxonédmiai
modszerekkel is megvizsgaltuk. A taxondmiai munka mintegy 4 tudomanyra Uj faj felfedezésével
jart. A molekularis filogenetikai vizsgalat soran elészor pék labakbdl izolaltunk DNS-t, majd PCR
utan harom lékuszra megszekvenaltattuk, melyek a 28s, 16s, és CO1. Az analizis eredményeként
Uj fajok is felfedezésre kerultek, valamint a korabban publikalt filogenetikai torzsfaban ujonnan
felfedezett és mar ismert ugropokok is elhelyezésre keriltek.
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Téth Gabor Abris

A Batrachochytrium dendrobatidis kétéltlkorokozé varangymérgekkel szembeni
érzékenységének vizsgalata

Témavezetd: Dr. Ujszegi Janos (ELKH Evoluciés Okoldgiai Osztaly)

A Batrachochytrium dendrobatidis (réviden Bd) rajzospérds gomba altal okozott kitridiomikdzis
egy rendkivil nagy hatasu kétéltibetegség, mely mar legalabb 90 faj kihalasaban jatszott szerepet
az elmult évszazadban. A betegség kiilonb6z6 régidkban eltéré sulyossaggal jelentkezik, aminek
okai a helyi elterjedést Bd vonalak eltérd fert6z6képességében és a kétéltlipopulaciok eltérd
hatékonysagu védekezésében keresenddk. A kétéltliek kémiai védekezése az elsédleges védelmi
vonal a betegségekkel szemben. Az egyik legelterjedtebb védekezési mdd a varangyfélék bérében
termel6dd szteranvazas mérgek (bufadienolidok), melyek elvalasztasi mintazata foldrajzi
kilonbségeket mutat. Ezek az anyagok a Bd elleni védekezésben is hatékonyak lehetnek, ezt
azonban eddig kevés tanulmany vizsgalta, és az sem ismert, hogy a kulonbozé foldrajzi
elterjedésli Bd vonalak érzékenysége eltér6-e az azonos, illetve mas régidkbdél szarmazé
bufadienolid-szekrétumokkal szemben.

Ennek a kérdésnek a megvalaszolasahoz 5 eurdpai orszag barnavarangy-populacidiban gydjtott
méregmintak ugyanezen orszagokbol szarmazé Bd-izolatumokra gyakorolt novekedésgatlod
hatasat vizsgaltuk teljes faktoridlis elrendezésd in vitro kisérletben. A méregmintak bufadienolid
komponenseinek szamat és mennyiségét HPLC-MS segitségével meghataroztuk, majd kezeltlik a
folyadékban nevelt Bd kulturdkat a kialonb6zé higitasu méregmintakkal és meghataroztuk a
novekedésre gyakorolt gatlé hatas mértékét a folyadék-kulturak optikai denzitdsanak mérésével.

Eredményeink egyértelmlien alatamasztjak, hogy a bufadienolid szekrétumok gatoljak a Bd
novekedését, tovabba azt mutatjak, hogy a gatlas mértéke fugg a méregminta és a Bd-izolatum
szarmazasi helyétdél, valamint ezek interakciojatél is. Nem talaltunk olyan mintazatot, hogy adott
Bd-izolatum ellen az ugyanabbdlarégidobdl szarmazé varangymeéreg lenne a leghatékonyabb, vagy
éppen a legkevésbé hatékony, a mérgek hatékonysagaban tapasztalt kilonbségek tehat nem
magyarazhatéak csupan egyoldalu lokalis adaptacioval. A tovabbiakban tervezzilk a
meéregmintak  Osszetételének oOsszehasonlitasat, a gatlasért felelés komponensek
beazonositasat.
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Fulei Zsombor Nimrod

Hazai kétéltl populaciok monitorozasa egyes DNS virusokra

Témavezetd: Dr. Papp Tibor (ELKH Allatorvostudomanyi Kutatéintézet)

A kétéltliek populacidi vilagszerte csokkend trendet mutatnak, amiben a fert6zd agensek is
szerepet jatszanak. A ranavirusok [RV] tobb kontinensen elhulldsokat okoztak, s jelenlétliket
hazankban is sikertlt mar gyljteményi mintakbél gPCR maddszerrel kimutatni, am genetikai
jellemzésik (,tipizalas”) nem tortént. Vizsgalatunk egyik célja, hogy frissen gyljtott tampon
mintakbdél a hazai kétéltliekben eléforduld RV-rél tovabbi adatokat nyerjlink, valamint egyéb e
fajokban fontos DNS-virusok (herpeszvirusok [HV] és cirlivirusok [CV]) kimutatasat is
megkiséreljuk.

A tavalyi évben 22 tampon mintat kaptunk, majd idén Ujabb 93 mintat gydjtottiink 15 Pest megyei
éléhelyrél. Az eddigi eredményeink a visegradi Pisztrangos-ténal fogott 2 barna varangy (Bufo
bufo) és egy gyepi béka (Rana temporaria), valamint egy adyligeti t6 allomanyabdl szarmazo
tovabbi 4 barna varangy és 9 erdei béka (Rana dalmatina) mintaibol szarmaznak. Utdébbi faj tobb
egyedének bérén multifokalis bérelvaltozasok voltak megfigyelhetdék. A 9 kozul 6 egyednél volt
kimutathaté a Nyugat Eurépaban nem rég leirt Uj HV faj a ranid herpeszvirus 3 [RaHV-3], melynek
ez az egyik elsd igazolt magyarorszagi el6fordulasa. Mivel e hazai varians mar a részleges DNS
polimeraz gén szekvenciajaban is eltért a nyugatitol, ezért egy variabilis génre, az ORF 97-re Uj
primereket terveztiink. Sikerllt tovabba mindkét téban kimutatni azt a 10 éve Lazbércrol leirt
barna varangy cirkovirust, amely a virusnemzetség egyetlen kétélti eredetl tagja volt a
kozelmultig, amikor Ujabbakrél is beszamoltak. Emellett két RaHV-3-mal fert6zott erdei békabol,
tovabbi kisméretl cirkularis virusokat [CV] mutattunk ki. Ezek egyike a galamb cirkovirusokra
hasonlitott nagymértékben (95%). A masik egy ciklovirusnak tlnik, de minden GenBank-i
szekvenciatél jelentésen eltér (egyezés max. 45%). A varangy cirkovirus teljes genom
szekvenalasa érdekében is Uj primereket terveztunk, genom felét sikerult eddig leszekvenalni. RV
fertbzésre az eddig vizsgalt allatokban mi nem talaltunk bizonyitékot, tovabba célzott,
szélesspektrumu PCR-rel adenovirust sem sikerllt kimutatni. Az idén gyUjtétt mintak
feldolgozasa folyamatban van.
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Balkoé Eszter

A csokkent AgRP neuron-funkcié hatasa a testsulyra, élettartamra és viselkedésre
kaldria restrikcios egerekben

Témavezetd: Dr. Racz Bence (Anatdmiai és Szovettani Tanszék)

A hipotalamikus agouti-related peptidet (AgRP) és neuropeptid Y-t (NPY) kifejez6 neuronok
kritikus szerepet jatszanak az éhségérzet kialakitdsdban. Az AgRP neuronok kizarélag a
hypothalamus arcuatus magjaban talalhaték, és a POMC neuronokkal egyutt a taplalékfelvétel
és energiahdztartast szabalyozdé un. melanokortin rendszer alapjat képezik. Az AgRP neuronok
viselkedésre gyakorolt hatdsa azonban kevésbé tisztazott, és esetlegesen fontos kapcsolddasi
pontot jelenthet kilonb6zé mentalis betegségekkel, taplalkozasi zavarokkal, mint az anorexia
nervosa is. Kisérleteinkben a neonatalis kortél csokkent AgRP neuronszammal rendelkezé
AgRPDTR egérmodellt vizsgaltuk ad libitum és kaldria restrikcié (CR) diéta mellett. Az allatokkal
viselkedésteszteket végeztiink, hogy felderitstik, milyen hatassal vannak az AgRP neuronok az
allatok felderité viselkedésére és szorongasara. Mivel ezek a neuronok elsdsorban éhezés és
negativ energiaegyensuly esetén aktivak, igy vizsgaltuk a normal, és csokkent mennyiségl AgRP
neuronnal rendelkez6 allatok CR-hoz valé alkalmazkodasat is. A CR-rél szamos tanulmany
kimutatta, hogy sikeresen alkalmazhatd az 6regedési folyamatok lassitasara, és az élethossz
megnovelésére. Tekintve az AgRP neuronok éhezésben jatszott szerepét, kisérleteinkben azt a
hipotézist is megvizsgaljuk, hogy az AgRP neuronok elengedhetetlenek a CR kedvez§ élettani
hatdsainak megjelenéséhez. Eredményeink az AgRP neuronok egy kordbban ismeretlen
ivarspecifikus szerepére utalnak az éhezési periédosukhoz valé metabolikus és viselkedésbeli
alkalmazkodasban.
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Dorkdé Annamaria
Mit tudnak a magyarok az antibiotikum-rezisztenciarol?

Témavezetd: Dr. Suth Miklés

Az antibiotikum-rezisztencia altalanos kihivasként jelentkezik az orvosi és az allatorvosi
tevékenységben egyarant. A kihivas mértékérél arulkodik, hogy az Egészségligyi Vilagszervezet
2023-as allasfoglalasa szerint az emberiséget veszélyeztetd 10 legnagyobb veszély kozott tartjuk
szamon az antibiotikumok hatdstalanna valasat. Okozdéja altaldban a nem megfeleléen
alkalmazott antibiotikum-kezelés, de emellett szamos mas tényezd szerepet jatszik a
terjedésében. A helyzet javitdsat az Uj gyogyszerek fejlesztését célzd kutatasok, az
egészségligyben és allategészségligyben dolgozé szakemberek tudatosabb antibiotikum-felirasi
és felhasznaldsi gyakorlata, valamint a betegek és az allattartok szemléletformalasa
eredményezheti.

Kutatdsom célja a magyar lakossag antibiotikum-hasznalattal és -rezisztenciaval kapcsolatos
tudasszintjének és legfontosabb attitlidjeinek megismerése — beleértve az allattartokat is —,
tovabba az antibiotikum-rezisztenciaval kapcsolatos tarsadalmi szemléletformalas alapjainak
bemutatdsa egy Magyarorszagon 2019-ben, a Nemzeti Elelmiszerlanc-biztonsagi Hivatal altal
lefolytatott, nemekre, életkorcsoportokra és foldrajzi eloszlasra reprezentativ, nagy elemszamu
lakossagi felmérés alapjan.

Az eredmények ramutattak, hogy bar a lakossag jelentds része tisztdban van az antibiotikumok
helyes alkalmazasaval, szamos tévhit azonosithaté. Az antibiotikumok felhasznalasaval
kapcsolatban a tajékoztatas hidnyos: az emberek esetében minden 6tddik, mig az allatok
kezelésére vonatkozdan minden tizedik esetnél maradt el az orvosi tajékoztatas. Az antibiotikum
alkalmazashoz kotheté kockazatok sem ismertek: az antibiotikum-rezisztencia jelenségérél a
valaszaddk tobb mint fele még soha nem hallott, tovabbi egyotode bar halott réla, nem ismeri a
fogalom jelentését.

A felmérés alapjan javasolhatd egy orszagos, szemléletformald program kidolgozasa, amely
célzottan kezeli az azonositott hianyossagokat és tévhiteket. Az egészségligyi szakemberek
bevondsaval, valamint a kdzoktatasba vald jobb integracioval hozzajarulhatunk az AMR elleni
hatékonyabb fellépéshez.
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Huber Fanni Sara

Mez6gazdasagban alkalmazott peszticidek zsirsav anyagcserére gyakorolt hatasainak
vizsgalata méhek agyducaban

Témavezetd: Dr. Mackei Maté (Elettani és Biokémiai Tanszék)

Az azol tipusu gombadlé szerek széles kor(i hasznalata jelentés aggodalomra ad okot a nem-
célszervezetekre, példaul a beporzds és az Okoszisztéma egészsége szempontjabol
kulcsfontossagu mézeld méhekre (Apis mellifera) gyakorolt hatdsukkal kapcsolatban. A méhek
szama vilagszerte aggaszté mértékben csokken, mely egy multifaktoridlis folyamat, az
inszekticidek szerepe nem elhanyagolhaté a jelenség kialakulasaban.

Kutatasunk soran a tebukonazol szubletdlis hatasait kivantuk vizsgalni, mely egy nagy
mennyiségben alkalmazott gombaolé készitmény a mezégazdasagban. A vizsgalati csoportok
szamara ad libitum 48 6ran keresztul adagoltuk a killonb6z6 koncentracioju tebukonazolt (letalis
doézis (LD)50/10, LD50/20, LD50/40/méh/nap). Ezutdn a méhek kozponti idegrendszerét
kiprepardlva a mintainkat homogenizaltuk, és gazkromatografia-tomegspektrometria (GC-MS)
modszerrel meghataroztuk a zsirsav profiljukat.

Osszességében elmondhatjuk, hogy a tebukonazolnak valé kitettség negativan befolyasolta a
méhek kozponti idegrendszerének zsirsav anyagcseréjét. Szamos zsirsav komponens mérését
elvégeztik munkank soran, igy lathatdva valt példaul a laurinsav (C12:0) és mirisztinsav (C14:0)
koncentraciéjanak emelkedése, mely oxidativ stressz jelenlétére utal. Ezek mellett az alfa-
linolénsav (C18:3; n-3; ALA) és az olajsav (C18:1; n-9) koncentracidja is emelkedett, mely utébbi
valtozas kimutathaté néhany neurodegenerativ kérképben is. A pentadekansav (C15:0) és
palmitinsav (C16:0) koncentracidja szintén emelkedett, illetve az 6ssz telitett zsirsav, valamint az
0ssz-zsirsav mennyiségében is a fentiekhez hasonlé valtozasokat allapitottunk meg.

Mindezek tikrében elmondhatd, hogy a tebukonazol negativan befolyasolta a méhek kdzponti
idegrendszerének zsirsav homeosztazisat. Tovabbi kutatdsokra van szikség a hosszu tavu
okologiai hatasok tisztazasahoz és az azolok hasznalataval kapcsolatos kockazatok mérséklésére
iranyuld stratégiak kidolgozasahoz.
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Marothy Rébert Daniel

Kutatas cime: Stressz iranti sérulékenység agyi haldzati jellemzdinek feltérképezése
poszttraumas stressz zavar modellben

Témavezetd: Dr. Toth Maté (ELKH, Kisérleti Orvostudomanyi Kutatéintézet)

A poszttraumas stressz zavar (PTSD) egy er6s stresszorral 0sszefliggd pszchiatriai korkép, mely a
traumat atéltek kb. 10-20%-aban okoz tuneteket. A zavar f6 jellemzdje a maladaptiv félelmi
tanulas, mely a félelmi generalizacié és kioltédas zavaraban jelenik meg. Bar bizonyos
agyteruletek (amigdala, hippokampusz) valtozasai ismertek, a zavar komplexitdsa miatt
elengedhetetlen a halézat szinti valtozasok azonositasa, megértése.

Kisérleteinkben egy ragcsalé PTSD modellben vizsgaltuk a félelmi generalizaciéo mogotti haldzati
jellemzbéket. Ennek soran him patkanyokat tettlink ki kontrollalhatatlan labsokk sorozatnak
(trauma), majd 4 héttel kés6ébb meértik félelmi valaszukat a trauma és egy biztonsagos
kontextusban (aranyuk a generalizacié indexe). Utébbi alapjan sérllékeny és ellenallé (magas és
alacsony generalizaciot mutatd) csoportokat azonositottunk. Ezen csoportokbdél agymintakat
vettink a generalizacié id6pontjaban, majd immunhisztokémiai jeloléssel vizualizaltuk a
neuronalis aktivaciot (c-Fos) a serkenté (Neurogranin) és gatlé (GAD67) neuronok markereivel
egyetemben, hogy a két csoport agyi haldzati jellemz6it 6sszehasonlithassuk. A jelolt mintakat
egy standard atlaszra illesztettiik és automatizalva kvantifikaltuk a jeleket a teljes agy
kiterjedésében.

Eredményeink aktivitasi és sejtszambeli eltéréseket erfsitettek meg a szakirodalomban mar
ismert régiokban, igy a cingularis kéreg és a hippokampusz teriletén. Emellett eddig
azonositatlan régiokban is talaltunk valtozasokat (pl. retrosplenialis és entorhinalis kéreg). A
teljes agyi haldzatra kiterjed6é analizisiink pedig ramutatott, hogy a sérulékeny allatoknal
gyengébb funkciondlis kapcsoltsag figyelhetd meg az aktivitds-korrelacidknal. Osszefoglalva
eredményeink tovabb arnyaljak a félelmi generalizaci6 mechanizmusanak megértését PTSD
esetében.
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Szabd Abel

Novényi alapu antibiotikum alternativak in vivo hatékonysaganak meghatarozasa
hazityuk szalmonellézisa esetén

Témavezetd: Dr. Kerek Addm (Gydgyszertani és Méregtani Tanszék)

Az antimikrobialis rezisztencia terjedésének megfékezése és sikeres leklizdése mindannyiunk
kozos felel6ssége, sajat, illetve allataink egészségének megdrzése érdekében. A rezisztencia
folyamatos novekedése és terjedése miatt olyan alternativ kezelési mddokra van sziikség,
amelyekkel az antimikrobidlis szerek hasznalata részben vagy egészben kivalthaté. Ezek kiemelt
kutatasi jelent6séggel birnak. Olyan alternativ hatdanyagokra van szlikséglink, melyek
biztonsagosan és eredményesen alkalmazhatdk a haszonallattartasban, ezaltal jelent8sen
csokkenve az agazat antibiotikum-felhasznalasat. Kutatasi célként tlztlik ki, hogy kilonb6zé,
novényi alapu antibiotikum alternativdkat teszteljink in vivo mdédon, a hazityukok
szalmenollézisaval szemben. Haromféle, kiilonb6z6 adalékanyagot, gorogszénat, buzacsirat, és
probiotikumokat tartalmazo takarmanykiegészité hatékonysagat vizsgaltuk, amelyek képesek
lehetnek csokkenteni a szalmonella okozta fert6zés megeredését, ezaltal csokkentve annak
gazdasagi karokozasat, valamint a humanegészségugyi kockazati szerepét. Ennek soran 180 db
Babolna Tetra-SL tojohibrid fajtat 6 hetes felnevelési id6szak alatt vizsgaltunk. Fert6zést kvetéen
vizsgaltuk a kezelések hatasat a szalmonella megeredésére, Uritésének id6ébeli valtozasara,
mellette pedig folyamatosan monitoroztuk az Aallatok klinikai Aallapotat. Mértik a
testtomeggyarapodast, a takarmanyfogyasztast, illetve ezek segitségével fajlagot szamoltunk,
feljegyeztik a klinikai tinetek manifesztalodasat. A felnevelés végén szakszer(U eutanaziat
kovetéen kdrbonctani és kdrszovettani vizsgalatokat végeztliink, 6sszehasonlitva az egyes
csoportok makroszképos elvaltozasait, a bélboholyhossz, a kripta-mélység, azok aranyanak,
valamint a felszivéfellilet alakulasat. Az eredményeink kiértékelése utan kivalasztottuk a
legigéretesebb takarmanykiegészit6t, mely a gorogszénat tartalmazd kivonat volt. Ezt kovetden
mar csak ezt a takarmanykiegészitét tovabb vizsgalva meghataroztuk, hogy milyen mennyiségben
alkalmazva tudjuk elérni a legjobb bioldgiai hatast (1x, 10x és 100x dézisban) Un. ddzis-valasz
hatasvizsgalat keretében, szintén tojétyukok fert6zésével, a korabbi kisérlet alapjait kovetve.
Egyedll az allatlétszamot noveltlik a statisztikusok javaslatat figyelembe véve, hogy a kisérlet
minél érzékenyebb legyen a valtozasokra, és igy csoportonként 15 allattal dolgoztunk (6sszesen
270). Ez utébbi allatkisérlet még jelen pillanatban is zajlik. A kisérlet végén szintén elvégezzuk a
kérbonctani és kérszovettani vizsgalatokat.

Kutatdsi eredményeink hozzajarulnak egy nagyuzemben biztonsagosan alkalmazhaté
takarmanykiegészitd fejlesztéséhez, amely segitségével az antibiotikum felhasznalas csokkentd,
illetve alternativaként szolgalhat a hazityuk szalmonellézisanak megel6zésében.
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Szalai Luca

Kutatas cime: Az enrofloxacin farmakokinetikai/farmakodindmiai analizise sertés izlleti
folyadékban Glaesserella parasuis fert6zés esetén

Témavezetd: Dr. Somogyi Zoltan (Gydgyszertani és Méregtani Tanszék)

Az enrofloxacin a fluorokinolonok csoportjaba tartozé koncentraciofuggd baktericid hatasu
antibakterialis szer. Széles antibakteridlis spektrummal rendelkezik, mind a Gram-pozitiv, mind a
Gram-negativ baktériumokkal szemben hatasosnak bizonyul. Szubkutan, intramuszkularisan és
szajon at alkalmazva jol felszivédik, a szoveti megoszlasa kivald, a lipofilitdsa miatt képes atjutni
a szervezet specialis barrierein. Kutatasunk elsédleges célja azengedélyezett 7,5 mg/kg dézisban,
egyszeri beadassal, szubkutan alkalmazott enrofloxacin farmakokinetikai paramétereinek
meghatdrozdsa volt sertés vérplazmdban és izlleti folyadékban, illetve a kapott adatok
jelent&ségének vizsgalata a Glaesserella parasuis okozta izliletgyulladasok kezelésében.

A kisérletet 10 db, 10 hetes, 29,51 + 1,71 kg testtomegl DanBred genetikdju artany sertésen
végeztik, amely sordan vér és izlleti folyadék mintakat gydjtottink a gyégyszerbeadast
megel6éz6en és az azt kovetd idépontokban: 15, 30, 45, 60, 90 perccel, tovabba 2, 3, 4, 5, 6, 7, 8,
9,10, 12, 24 és 48 6raval vért, és 1, 2, 3, 4, 8, 12, 24 és 48 6raval izlileti folyadékot vettlink.

A hatéanyagkoncentraciét a két folyadéktérben folyadékkromatografia-tomegspektrometria
(LC-MS/MS) segitségével hataroztuk meg. Az igy kapott adatokat koncentracio-idé gorbén
értékeltuk a vérplazmaban és az izuleti folyadékban, ezutan nemrekeszes farmakokinetikai
elemzéssel szamitottuk ki a jelentésebb farmakokinetikai paramétereket (tmax, Cmax, Cl, Vd,
AUCO0-00, t1/2, Ke)

Az enrofloxacin 5,03 £ 1,62 h (tmax) alatt érte el a maximalis koncentraciét (Cmax) a
vérplazmaban, amelynek értéke 1,66 £ 0,33 pg/ml-nek bizonyult. Az iztleti folyadékban 8,60 *
2,09 h alatt érte el a 1,67 = 0,49 pg/ml-es Cmax értéket. Az enrofloxacin clearance-e (Cl) a
vérplazmaban 0,19 = 0,02 (/h)/kg, mig az izlleti folyadékban 0,18 £ 0,05 (I/h)/kg volt. A latszélagos
megoszlas (Vd) az el6bbi térben 3,57 + 0,64 l/kg-nak, az utébbiban 2,96 + 0,97 l/kg-nak bizonyult.
A gorbe alatti tertilet (AUCO0-o) a vérplazma esetén 38,89 * 3,89 (h x ug)/ml, az izlleti folyadék
esetén 45,26 + 12,68 (h x pg)/mlvolt.

Szakirodalmi adatok alapjan az egészséges sertésekben meghatarozott AUC/MIC
farmakodinamiai célérték (28,64 dra) alapjan 90%-os valdszinliség (PTA) mellett a G. parasuis
okozta szeptikémia és izlletgyulladds esetében a javasolt farmakokinetikai/farmakodinamiai
hatarérték (PK/PDCO) 1 pg/ml. Abban az esetben, ha a G. parasuissal fert6zott sertésekben
meghatarozott farmakodinamiai célértéket (43,12 éra) vesszlk alapul, akkor 90%-os valészinlség
mellett a G. parasuis okozta szeptikémia és iztiletgyulladds esetében a javasolt PK/PD hatarérték
0,5 pg/ml.
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Igriczi Barbara

A PPV1 és az ujonnan azonositott PPV-k (PPV2-7) vizsgalata hazai és szlovakiai
sertéstelepeken

Témavezetd: Dr. Balka Gyula (Patologiai Tanszék)

A Parvoviridae csaladba tartozé sertésparvovirusok (PPV-k) kisméret(i DNS-virusok, amelyek
koziul a PPV1 a sertések szaporodasbioldgiai rendellenességeinek egyik leggyakoribb kivaltd oka.
Az elmult két évtizedben 7 uj PPV-tirtak le, amelyeket PPV2-PPV8-ként neveztek el. Genomjuk két
f6 nyitott olvasasi keretet (ORF-et) tartalmaz, amelyek koziil az ORF1 a nem szerkezeti fehérjéket
(NS), mig az ORF2 a kapszidfehérjéket (VP) kédolja. Az Uj PPVk jelenlétét mar vilagszerte tobb
orszagban igazoltak, de klinikai, illetve gazdasagi jelentéséguk nagyrészt ismeretlen. Eddig a
PPV2, PPV3, és PPV4 jelenlétét irtdk le magyarorszagi allomanyokban.

Kutatasunk célja, hogy felmérjik a PPV-k elterjedtségét és genetikai valtozatossagat a magyar és
szlovékiai sertésallomanyokban. Osszesen 27 hazai sertéstarté teleprél érkezé, 2505 savé-, 228
ragokotél- és 114 herélési-folyadékminta gPCR-vizsgalatat végeztiik el. Az er8sen pozitiv mintak
esetében az NS1 vagy a VP gén szekvencidjanak a meghatarozasat és filogenetikai elemzését is
elvégeztuk. Ezenkivil 2 szlovakiai teleprél beérkezett mintakat is teszteltlink.

Egy telep kivételével az Osszes vizsgalt allomanyban sikerult kimutatni legalabb egy PPV
jelenlétét. Avirusok 6sszehasonlitasakor a PPV1-et 16, a PPV2-t 24, a PPV3-at 20, a PPV4-et 14, a
PPV5-6t 19, a PPV6-ot 22, a PPV7-et 23 és a PPV8-at 15 telepen detektaltuk, de az allomanyon
beluli prevalencidak jelentésen eltértek. A legnagyobb el6forduldsi aranyokat a
ragékotélmintakban figyeltik meg, ahol a pozitiv mintak aranya 14% (PPV4) és 54% (PPV7) kozott
valtozott. A legtobb PPV-t sikerilt kimutatni minden korcsoport savémintaiban, de a 10, 14 és 18
hetes sertések esetében detektaltuk kimagaslé gyakorisaggal a virusokat. A filogenetikai
elemzések a PPV2 és PPV7 esetében nagyobb genetikai valtozatossagot mutattak a tobbi PPV-hez
képes.

Eredményeink azt mutatjak, hogy minden PPV jelen van, és néhanyuk széles korben elterjedt
Magyarorszagon. Az 6sszes PPV jelenlétét kimutattuk Szlovakidban is és a PPV8-at Kinan kivil a
vilagon el&szor azonositottuk. A vizsgalt telepeken a virusok alapvetéen tliinetmentes allatokban,
szubklinikai fert6zés formdjaban vannak jelen.
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Dr. Mézes Borbala

A bélnyalkahartya transzkriptomjanak valtozasai a kutyak kronikus enteropathiajanak
kildonb6z6 betegcsoportjaiban

Témavezetd: Dr. Psader Roland (Belgydgyaszati Tanszék és Klinika)

A kutatas soran elsésorban az idult emésztészervi betegségekben szenvedd kutyak gyomor- és
bélnyalkahartyajaban zajlé gyulladdsos folyamatokat szeretnénk megismerni, ezen belll is a
bélgyulladasban el6fordulé molekuldris szereplék pontosabb feltérképezése a f6 célunk. A
gyulladdsos valaszban jelentds molekuldris jelatviteli Utvonalak pontos ismerete
felbecsilhetetlen lehet nem csak a betegség diagnosztikdjaban, hanem a célzott terapia
tervezésében is. Munkank soran az RNA-Seq nev(i Ujgeneracios szekvenalasi technikat
alkalmazzuk (jelenlegi ismereteink szerint els6ként ennek a betegségcsoportnak a vizsgalatanal),
mely az adott beteg bélnyalkahartya mintajaban aktualisan jelen lévd RNS molekulak minéségi és
mennyiségi meghatarozasat teszi lehetévé. Az igy nyert informaciéhalmaz neve transzkriptom,
mely egyfajta pillanatkép az adott betegség soran a sejtekben, szOvetekben jatszodd
folyamatokroél, valtozasokrol. A kontrollmintak és a krénikus enteropathia eleségre-, illetve
immunszuppresszidra reagalé formainak transzkriptomjat egymashoz hasonlitva fény derilhet a
kérfejlédés néhany kulcsszerepléjére, melyeket a jovoben diagnosztikai és terapids eljarasok
soran lehetne hasznositani.

Jelenleg 13 kréonikus enteropathias kutya beteglink duodenum mintajabél all rendelkezésre
bioinformatikai adat, melybdl 8 kutya az eleségvaltasra reagalé enteropathia (FRE) és 5 kutya az
immunszuppresszidra reagald enteropathia (IRE) alcsoportbdl szarmazik. 4 db negativ kontroll
mintat vizsgaltunk egészséges kutyakbol szarmazé duodenum biopsziakbol.

Az adatok bioinformatikai értékelése jelenleg folyamatban van, itt mélyebb Gtvonalelemzéseket,
majd ezek alapjan az expresszalddott fehérje-, illetve biolégiai funkcié szintjén torténd
validalasokat tervezlink. Eddigi eredményeink tikrében szamos, az egészségeshez képest eltéréen
kifejez6d6 géncsoportot taldltunk, melyek f6leg a TNF Ultvonalhoz és a proinflammatorikus
citokinekhez, kemokinekhez és adipokinekhez, a komplementhez, az antigénprezentacidhoz és
fagocitdzishoz, gyulladdsos, sejtes és humoralis immunfolyamatokhoz, gliikokortikoidokhoz, valamint
az epesav anyagcseréhez kotédnek.
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Takacs-Vago Hunor
Szexualis szelekcid vizsgalata kilonb6z6 ugropodk taxonokon

Témavezetd: Dr. Szlts Tamas (Zooldgiai Tanszék)

Alétért folyo harc, vagyis a természetes szelekcid soran az élélények kozlil azok lesznek sikeresek,
amik adott korilmények kozott maximalizaljak a tulélésiket és/vagy utddszamukat. Az egyik
stratégia csak az utddszamra koncentralni, a tulélést kevéssé figyelembe véve. Ezt a stratégiat
szexualis szelekcidnak hivjunk, és jellemzéen himekre hat. A szexudlis szelekcid soran az egyedek
a masik nem ivarsejtjeinek megtermékenyitéséért versengenek. Ennek soran gyakran extrém
ktulonbségek alakulhatnak ki a nemek kozott. A legnagyobb fajszamu pdkcsalad, az ugrépdkok
esetében a nagy csaprago sok faj himjére jellemz6, igy felmertil a kérdés, hogy ez a jelenség lehet-
e szexualis szelekcié eredménye.

Vizsgalataimat a Guineai 6bol szigetein (Sao Tomé és Principe) el6forduld Maltecora és Pochyta
fajokon végeztem. Ha a faj himjeire szexualis szelekcié hat, akkor a testmérethez viszonyitott
csaprago is jellemz6en U.n. pozitiv allometriat mutat, ez azt jelenti, hogy a nagyobb himeknek a
testméretikh6z képest is nagyobb a csapragojuk. A kutatas soran tobb, mint 100 példany
vizsgaltam meg. a két afrikai szigeten él6 Maltecora, illletve Pochyta genuszba tartozé
példanyokat vizsgalom meg. Mintegy 100 példanyroél készitettem 10-10 képet, amely alapjan a
méréseim végeztem. El6zetes eredményeink szerint a Maltecora himek jellemzéen két csoportra
(fajra) bonthatdak. N&stények hasonld adatait is felvettiik. Feltételezzik, hogy a néstények
méretei csak természetes szelekcié alatt allnak, igy, ha az adott fajok himjeinél a csapragé
meérészamai nagyobbak és nagyobb varianciat mutatnak, mint a néstények mérészamai, akkor ez
szexualis szelekciodra utal.
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Dr. Toth Adrienn Gréta
Ixodes ricinus kullancsok metagenomjanak One Health szemléletli vizsgalata

Témavezetd: Dr. Solymosi Norbert (Bioinformatikai Kozpont)

A vizsgalataink soran a célunk klimatikusan reprezentativ geolokacidokon gyd(jtott Ixodes ricinus
kullancsok fejlédési stadium- és id6jarasfliggd bakteriom-kilonbségeinek felmérése, valamint
kozegészségligyileg jelentés bakteriom tulajdonsagok leirasa volt.

A kullancsmintak gydjtését kovetéen Illumina platformon tortént shotgun szekvenalas soran short
read adatokat kaptunk, amiket bioinformatikailag elemeztiink. A statisztikai elemzés a
geolokaciokhoz kapcsolt idéjaras és a bakteriom, valamint a bakteriom tagjai k6zotti korrelacidk
felmérésével és a mintdk kilonb6zé taxondiverzitds-mutatdinak prezentalasaval tortént,
figyelembe véve a kullancsok fejlédési stadiumat (nimfa, vagy felnétt néstény) is.

A magbakteriomban, vagyis a legalabb 1% relativ abundanciaval jelenlevé nemzetségeken belll
a noéstények és a nimfak kozott a szignifikans eltérések a kovetkezdknél voltak leirhatdak:
Arsenophonus, Bacillus, Candidatus Midichloria, Rhodococcus, Sphingomonas,
Staphylococcus és Wolbachia. A néstények esetében a hdmérsékleti viszonyokat figyelembe
véve a kovetkezé nemzetségeknél volt megfigyelhetd szignifikdns eltérés: Curtobacterium,
Pseudomonas és Sphingomonas. Nem volt olyan nemzetség, amelynél szignifikans kiilonbség
mutatkozott a ndstények kozott a geolokaciokhoz kothetd csapadékkategdridk szerint. A nimfak
esetében egyedil a Curtobacterium-oknal volt szignifikans az eltérés a h6mérsékleti kategdriak
esetében. ABacillus és Curtobacterium nemzetségek a csapadékkategoriak figyelembe vételekor
mutattak szignifikdns eltérést a nimfaknal. A fentieknek megfeleléen, a kullancsok 4&ltal
terjesztett, sokszor kozegészséglgyileg is jelent6s baktériumok taxondmiai Osszetétele
szignifikans eltéréseket mutathat az eltéré éghajlati viszonyok és az eltér6 fejlédési stadiumok
kozott. Eredményeink tovabba az indikator baktériumfajok azonositasan keresztul ravilagithatnak
lehetséges bioldgiai kullancs eradikacids lehetéségekre is.
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Zorkodczy Orsolya

Di- és trinukleotid mikroszatellitak vizsgalata damszarvasban (Dama dama) igazsagugyi
genetikai célokra

Témavezetd: Dr. Zenke Petra (Allattenyésztési és Genetikai Tanszék)

A damszarvas (Dama dama) egy hazankban is honos, agancstrofeaja és vadhusa miatt egyarant
értékes faj. Az eredetileg eurdpai és kis-azsiai eredet(i szarvasféle genetikai diverzitdsa erésen
lecsokkent a jégkorszakok alatti kontinensrél valo kihaldsa, és az azt kovetd, altalaban kis
létszdmu alapitdegyeddel torténd betelepitései miatt.

Az olyan, jogi kovetkezményekkel jaré esetek megoldasdban, mint az orvvadaszat vagy az
Utkozéses vadkar a genetikai médszerek komoly segitséget nyudjthatnak. Egyedi azonositasra
leggyakrabban a tetramer mikroszatellitakat alkalmazzak, amelyek megbizhatébban
analizalhatdk, azonban kevésbé polimorfak dimer és trimer tarsaikkal szemben. A damszarvas
alacsony genetikai diverzitasa miatt a jelenleg rendelkezésre allé 14 tetramer mikroszatellita
tovabbi trimer és dimer markerekkel valé kiegészitése ezért indokolt. Az igazsagugyi standardokat
figyelembe véve olyan markereket kerestiink, amelyek lehetéleg a legkevesebb melléktermék
képz6dése mellett megbizhatdan kiértékelhet6 termékcsiucsokat eredményeznek.

Ehhez elsd kdrben az irodalombél és a GenBank adatbazisabdl valogattunk ki kilenc trimer és 40
dimer szerkezetl mikroszatellitat. Az 6sszesen igy 49 markernek tobb lépcsés PCR optimalizacids
folyamat soran meghataroztuk az anneldciés hémeérsékleti optimumokat, amelyek alapjan 6t
amplifikacios protokollt hoztunk létre. Kilenc marker a nem megfeleld mindségl vagy mennyiségi
PCR-termék miatt kiesett a tesztelési folyamatbdl, amelynek hatterében az eltérd forrasfajt vagy
az altalunk hasznalt fluoreszcens jelolési technika optimumeltoldsi tulajdonsagat feltételeztik. A
megmaradt 40 markert négy mintan teszteltiik kapillaris elektroforézissel, hogy megallapithassuk
azok értékelhet6ségét. Az elektroferogrammok mintazata alapjan kategorizaltuk a markereket és
a legjobb értékeket mutato (legkevesebb mliterméket add) 27 mikroszatellitaval polimorfizmus
vizsgalatot végeztunk kibdvitett mintaszamon.
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Jakab Szilvia

Az IBH kéroktanaban szerepet jatszé adenovirusok genetikai jellemzése és az ellenuk
valé vakcinas védekezés alapjainak megteremtése

Témavezetd: Dr. Banyai Krisztian (HUN-REN Allatorvostudomanyi Kutatdintézet)

Az Adenoviridae csaladba tartozé aviadenovirusok vilagszerte jelentds gazdasagi karokat okoznak
a baromfidgazatban. A csirkék adenovirus okozta szdmos koérképei kozlil a sejtzarvanyos
majgyulladas kialakulasaért foként az Aviadenovirus gallinae és Aviadenovirus hepatitidis
(ismertebb nevikon FadV-D és -E) fajok a felelések.

A palyazat keretein bellil célunk volt a vilag szamos szegletébdl szarmazé FAdV D
torzsizolatumok, illetve egyéb referencia torzsek genetikai diverzitdsanak és rekombinacids
mintazatanak feltérképezése a teljes genom szekvencia meghatarozasanak segitségével.

Munkank soran o6sszesen 45 db FadV-D teljes genom szekvenciajat allapitottuk meg és az
elemzésekhez bevontuk a génbankban megtalalhaté 31 db teljes genom szekvenciat is. Az
altalunk meghatarozott genom szekvenciak hossza, valamint a kédolé régidk elrendezédése nem
mutatott eltérést a referencia torzsekkel 6sszehasonlitva. A vizsgalt FadV-D torzsek kozott a
korabban is megfigyelt mértékl genetikai valtozatossagot lattuk (nukleotid azonossag: 89,8-
100%). Filogenetikai elemzéslink szerint a FadV-D torzsizolatumok kozil a legkozelebbi
rokonsagot 1 db a FadV-3, mig atobbi a FadV-2 és FadV-11 torzsekkel mutattak. Mig szamos FadV-
2 és -11 torzs teljes genomja meg van hatarozva, addig a FadV— 3 rekordok korlatozott
mennyiségben allnak rendelkezésre, minddssze egy referencia és egy altalunk karakterizalt érheté
el. A két FadV-3 torzs kozott a nukleotid azonossag 99,04% volt, tovabba mindkét torzs hasonld
mértékben mutat nagy genetikai eltérést a FadV-2 és -11 torzsekt6l a hexon és ORF19 régiok
kozotti genom szakaszon. Tovabbi elemzéseink azt mutattak, hogy a rekombinacié rendkivil
gyakori a torzsek kozott. A rekombinacios toréspontok a genomon belul az ORF13, ORF12, pTP és
pVIl régidkon dsszpontosultak.

Eredményeinkkel jelentésen noveltik az elérheté6 FadV-D teljes genom szekvencia adatok
mennyiségét, amelyek segitségével részletesebben megismerhettik a FadV D torzsek
heterogenitasat.
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Tamas Vivien

Uj generacids AAV génterapias vektorok fejlesztése majbetegségekre

Témavezetd: Dr. Zadori Zoltan (HUN-REN Allatorvostudomanyi Kutatéintézet)

Bar az adeno-asszocialt virusok (AAV-k) jelenleg a legigéretesebb vektorok a génterapidban,
hatékony alkalmazdsukat azonban szamos akadaly neheziti. Az akadalyok kozé tartozik, hogy az
emberi populdcié mintegy 50%-anala mar meglévd immunitas az AAV kapszidokkal szemben sok
esetben kizarja az AAV alapu génterdpids szerek szisztémas alkalmazasat. A fennalld problémak
megoldasanak egyik lehetséges mddja olyan Uj AAV vektorok létrehozasa, amelyekkel szemben
az egyének vagy nem, vagy kisebb valdszinliséggel rendelkeznek immunitassal, illetve amelyek
hatékonyabban képesek transzdukalni a majat. Az AAV-k széles korben elterjedtek szamos emlés
faj tobb szovetében is, illetve magas szekvencia-diverzitdssal rendelkeznek elsésorban a
kapszidfehérje (VP1) hipervariabilis régidiban.

Célunk a palyazat id6tartama alatt majmintak gy(jtése nagytest(i haszonallatok és tarsallatok
majabol, melybdl Uj AAV-valtozatokat tudunk azonositani. Reményeink szerint ezek az Uj
valtozatok jobb maj-transzdukcidés képességgel rendelkeznek az eddig elérhetd virusoknal. Az Uj
virusvariansok kapszidjait szekvenalas utan amplifikaljuk és vektorizaljuk, hogy a késébbiekben
felhasznalhatok legyenek allatkisérletekre.

Osszesen 884 mintat gy(ijtottiink Magyarorszag kiilénb6zé teriileteirél. A mintdk tdbbsége (809)
az altalanos monitoring soran kerult gyljtésre, 75 pedig patoldgias eredetl volt. A munka elsé
felében diagnosztikai PCR-t terveztiink, az AAV-k magas szekvenciadiverzitasa miatt 6sszesen 3
human AAV-khez kozeli kladhoz (f6emlés, ragcsalod, patas). A PCR fejlesztését ugy végeztik el,
hogy a primerek paronként és triplex PCR-ként is felhasznalhatéak legyenek. A PCR-t egy korabbi
AAV pozitiv mintan validaltuk, a detekcids limit pedig 128 képianak bizonyult. Jelenleg feldolgozott
720 mintabdl 15 bizonyult agardz gélelektroforézissal végzett elemzés utan pozitivnak, melybél
jelenleg 1 részleges szekvenciaelemzése mar megtortént, ahol 73%-o0s egyezést allapitottunk
meg a legkdzelebbi rokon AAV-hez (kecske AAV - AAVGo1). A VP1 teljes amplifikalasat a
mintakban talalhaté kevés mennyiségl virus és a VP1 hossza miatt két uton kezdtilk meg. Egyrészt
az Uj variansokra altalanosan felhasznalhatd primereket terveztink a kapszidfehérje viszonylag
konzervativ két végére, illetve a kozepére, esetleges semi-nested felhasznaldsra. Masrészrél pedig
a mar részleges szekvenciaval rendelkezé mintan az ismert szakaszbél kiindulva mintaspecifikus,
asszimmetrikus PCR-el kivanjuk a VP1 teljes szekvenciajat meghatarozni. Az 6sztondijas id6szak
fennmaradé idejében az uj mintak VP1 szekvenciainak teljes meghatarozasa és amplifikalasa
utan a vektorizalast kivanjuk elvégezni és HepG2 sejteken vizsgalni a virusok transzdukcios
képességét.
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Dr. Nagy-Schuller tot Peursum Annamaria
Lovak patajanak komputertomografias vizsgalata

Légyodgyaszati Tanszék és Klinika

Bevezetés: Lovak szarutokjanak komputertomografias (CT) vizsgalatarél minimalis szakirodalmi
adat all rendelkezésre. Santa lovak patdjarél készilt CT felvételek helyes kiértékeléséhez sziikség
van egészséges lovakon felallitott referenciaértékekre.

Célkitlizések: 1. Referenciatartomanyok feldllitasa a szarutok CT felvételeken mérhetd
vastagsagarol santasagmentes angol telivér és dijugratdsban versenyz6 sportlovakban; 2. A
hegyfal vastagsaganak oOsszehasonlitdsa CT- és rontgenfelvételeken és ezek 0Osszevetése
anatémiai preparatumokkal.

Anyag és médszer: Otvenkilenc santasagmentes 16 (30 angol telivér és 29 dijugratdsban versenyz6
sportld) 115 patdjan mértik a hegyfal és az oldalfalak teljes vastagsagat, illetve az irha és az
elszarusodott réteg vastagsagat elére meghatarozott standardizalt pontokon. Kutatasunk
masodik részében a hegyfal vastagsagat harom standardizalt ponton mértiik lateromedialis
rontgenfelvételeken (n=60), sagittalis CT rekonstrukciokon (n=60) és anatémiai preparatumokon
(n=21). Méréseink eredményeit az adatok eloszlasanak vizsgalata utan t-teszt vagy Mann-Whitney
U teszt segitségével elemeztiik.

Eredmények: Méréseinkkel felallitottunk egy referenciatartomanyt a pata hegyfaldnak és
oldalfalanak CT felvételeken mérheté vastagsagahoz angol telivér versenylovakban és
dijugratasban versenyz sportlovakban. Megallapitottuk, hogy a sagittalis CT felvételen mért
hegyfalvastagsag szignifikansan kisebb, mint a rontgenfelvételeken mért vastagsag (p<0.01). Az
anatdmia preparatumok és a CT felvételeken mért vastagsag kozott kisebb volt a kiilonbség, mint
arontgen- és anatomiai mérések kozott (p<0.01).

Kovetkeztetések: A rontgenfelvételeken kidolgozott referenciaértékek nem alkalmazhaték CT
vizsgalatok elemzésekor. Santa lovak CT felvételeinek helyes kiértékeléséhez hozzajarul a két
kilonbozd diszciplinaban versenyz6 santasagmentes lovak patain felallitott referenciatartomany.
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Dr. Vincze Boglarka

Az ovum pick-up beavatkozas hatasa a szivfrekvencia-valtozékonysagra egyes stressz
paraméterekkel 6sszefuggésben

Szulészeti Tanszék és Haszonallat-gyogyaszati Klinika

Az asszisztalt reprodukcios eljarasok egyik legspecialisabb beavatkozasa az ovum pick-up (OPU),
amely egy fajonként valtozé vastagsagu aspiracios tl hasznalatat igényli. Az eddigi kozlemények
alapjan a beavatkozas biztonsagosnak mindsul, azonban mas beavatkozasokhoz hasonléan itt is
felmeril a moddszer az Aallatra kifejtett hatdasa, azon belll is a stressz a szivfrekvencia-
valtozékonysagban megjelend hatéasa.

A stressz rovid-, kozép-, és hosszu tavu jelenlétének monitorozasara rendkivil jol alkalmazhato
modszer a HRV (heart rate variabilitds) mérési médszere, melyhez mar szamitégépes bluetooth
kapcsolattal vezérelhetd EKG-készlilékek allnak rendelkezésre, amelyek akar 24 6ras folyamatos
megfigyelést tesznek lehetévé Ugy, hogy az allat életvitelét nem zavarjdk, és sok adatot
szolgaltatnak, amelyek a szivfrekvencia mas modszerrel észre nem vehetd apro valtozékonysagat
detektaljak (Vincze et al., 2015). Mas allatorvosi beavatkozasok stressz-keltd hatasat mar sok
tanulmanyban vizsgaltak, azonban lovakban és szarvasmarhdban még nem rendelkezlink ilyen
iranyu kutatasi eredményekkel.

Az OPU beavatkozasok koltsége és klinikai bonyolultsaga miatt a vizsgalatok jelenleg is tartanak,
befejezésuk varhatéan 2024. junius ho végén torténik.

Eddig a mddszer validalasa és klinikai protokoll kialakitasa torténik. Az eddigi eredmények alapjan
az OPU rovid tavon csokkent egyes HRV-paramétereket (RMSSD), azonban egyes allatokban
hozzészokast okoz, masokban pedig az Ujabb beavatkozasok nyugtalansagot, amely azonban
szedativumok alkalmazasaval csokkenheté.
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