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Dorkdé Annamaria

Laboratéoriumi  husokkal kapcsolatos fogyasztéi attitidok és kockazatészlelés
Magyarorszagon reprezentativ lakossagi vizsgalat alapjan

Témavezetd: Dr. Kasza Gyula/Dr. Szakos David (Alkalmazott Elelmiszertudomanyi Tanszék)

A fenntarthatdsag és az alternativ fehérjeforrasok kiemelkedd szerepet jatszanak a XXI. szazad
élelmiszeripari diskurzusaban. A fogyasztéi magatartas és dontések jelentés hatassal vannak az
élelmiszerldnc muikodésére, kilondsen az Uj technolégidk, példaul a laboratériumi hudsok
megjelenésekor. A tarsadalmi elvarasok és a hagyomanyos taplalkozasi szokasok kozotti
feszlltségek folyamatosan alakitjak a piaci dinamikat. Az alternativ fehérjeforrasok, igy a
laboratériumi husok is, egyre nagyobb figyelmet kapnak, mivel a hagyomanyos husfogyasztas
novekedése mellett a fenntarthaté megoldasok keresése slirget6bbé valt. A laboratoriumi husok
elfogaddsa azonban sok esetben politikai és tarsadalmi tényez6kon is mulik, igy elengedhetetlen,
hogy a fogyasztodi attitlidok és aggodalmak felmérése prioritast élvezzen a technoldgiai innovaciok
bevezetése soran.

A kutatas sordn 1003 felndtt koru fogyasztd valaszait elemeztik, amely minta a Kozponti
Statisztikai Hivatal (KSH) 2022-es népszamlalasi adatainak megfeleléen reprezentativnak
tekinthetd nemek, életkorcsoportok és lakdhely szerint. Ennek kdszonhetéen lehetéséglink nyilt
a magyar tarsadalmon belll fogyasztoi csoportok azonositasara és a laboratériumi hussal
kapcsolatos kiilonb6zd attitidok részletes megértésére, amelyhez hierarchikus, agglomerativ
Ward-féle klaszterezési médszert alkalmaztunk.

Az eredmények ravilagitottak arra, hogy a magyar tarsadalom kicsivel tobb mint kétharmada mar
hallott a laboratériumi husrél, jellemzéen internetes forrasokbdl tajékozodtak ezzel
kapcsolatban. Bar a fogyasztok egy része elismeri a lehetséges elényoket, jelentds mértékd
kockazatészlelés figyelhetd meg a lakossag kdrében, és a tobbség elutasitéan viszonyult ehhez a
fehérjealternativahoz. A kutatds soran harom, egymastol szignifikansan eltérd csoportot sikerult
meghatarozni, amelyek eltéré attit(idoket képviseltek a laboratériumi husok piaci bevezetésével
kapcsolatban. Ez a kutatas atfogd képet nyujtott a magyar lakossag laboratériumi husokkal
kapcsolatos attit(idjeirél, igy segitve a jogalkotokat és a vallalkozdsokat a stratégiai dontések
meghozatalaban.

A kutatas eredményei jol hasznosithatdk a laboratériumi hlsok piaci bevezetését megelézéen a
fogyaszték ismereteinek és véleményének szamszerlsitésében, lehetévé téve a kockazatok és
lehetséges elénydk, valamint a tarsadalmi hozzaallas figyelembevételével torténé megalapozott
szakpolitikai dontések meghozatalat. A célzott tajékoztatas, a fogyasztdi ismeretek bévitése,
valamint az érintett agazati szereplék bevondsa tamogatja a fenntarthaté élelmiszerfogyasztast
és az élelmiszerlanc-biztonsag fenntartasat.
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Heim Noéra

Sertésbélizolalt baktériumok érzékenysége potencialt szulfonamidokkal szemben

Témavezetd: Dr. Mag Patrik (Gyogyszertani és Méregtani Tanszék)

A potencialt szulfonamidok (PSA) AMEG D kategéridba tartozé antibakteridlis szerek. Kutatasunk
soran sertések légzészervi betegség komplexében (PRDC) résztvevd baktériumok érzékenységét
vizsgaltuk harom potencialt szulfonamiddal szemben, valamint vizsgaltuk a szinergizmus
mértékét a kombinacidk két hatéanyaga kozott.

Kutatasunk els6 lépéseként meghataroztuk a VetPath program keretében sertésekbélizolalt 12 P.
multocida , 14 S. suis, 13 A. pleuropneumoniae (APP) és 10 G. parasuis torzs minimalis gatlé
koncentracidjat (MIC) trimetoprim-szulfametoxazol (TRP-SX), trimetoprim-szulfaklorpiridazin
(TRP-SKP) és trimetoprim-szulfadiazin (TRP-SD) hatdéanyagok 1:19 aranyd kombinécidjaval
szemben, négy kiilonb6zd taplevesben. Ezt kovetéen NAD-dal kiegészitett kationadjuvalt Mller-
Hinton levesben meghataroztuk a potencialt szulfonamidok MIC-értékét, ezuttal 1:5, 1:10, 1:19
és 1:40 aranyban is.

Végul vizsgaltuk a torzsek érzékenységét kulon a harom szulfonamid komponenssel és
trimetoprimmal szemben is, hogy ki tudjuk szamitani a frakcionalt gatlé koncentracié indexet
(FICi), ami a szulfonamid és a trimetoprim hatéanyagok kozotti szinergizmusrol ad tdjékoztatast.
P. multocida esetén a TRP-SMX és a TRP-SD kombinaciék MIC-értékei egyarant 2128 ug/mlvoltak,
tekintet nélkil a két hatdanyag aranydra. A TRP-SKP kombinacié MIC50-értéke 32 pg/ml volt az
O0sszes aranynal. S. suis torzseknél a MIC50-érték TRP-SMX és TRP-SKP esetén csokkent a
szulfonamid aranyanak novekedésével, mig a TRP-SD kombinacié MIC50-értéke mindegyik
vizsgalt aranynal 32 pg/mlvolt. APP torzseknél a MIC50-érték mindegyik kombinacional csokkent
a szulfonamid aranyanak novekedésével. G. parasuis torzseknél a MIC50-érték TRP-SMX és TRP-
SKP esetén 2 pg/ml volt, tekintet nélkil a trimetoprim és a szulfonamid komponensek aranyara,
mig TRP-SD esetén a MIC50-érték csokkent a szulfonamid aranyanak novekedésével. A FICi-rél
elmondhatd, hogy ahogyan a trimetoprim és a szulfonamid kdzotti arany névekedett, a FICi-érték
az 0sszes vizsgalt baktérium esetén nétt. A vizsgalt S. suis, A. pleuropneumoniae és G. parasuis
torzsek felénél hataroztunk meg egyértelmuien szinergista hatast mindharom PSA esetén, mig a P.
multocida torzsek esetén csupan a TRP-SKP hatéanyagnal tapasztaltunk egyértelmd
szinergizmust.
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Horvath Luca
Az ovum pick-up hatdsa a szivfrekvencia paraméterekre szarvasmarhaban

Témavezetd: Dr. Vince Boglarka (Szulészeti Tanszék és Haszonallat-gyogyaszati Klinika)

A transzvaginalis petesejt aspirdcidé (masnéven ovum pick-up, OPU) a napjainkban sikeresen
alkalmazott, minimal invaziv petesejt gy(jtési technika szarvasmarhaban. Az allattenyésztésben
egyre n6 az igény a genetikailag kiemelkedd, nagy teljesitményl utédok nagyszamu eléallitasara.
Erre a célra az in vitro embrid eléallitds nagyszer(i lehet6ség, azonban sikerességének alapvetd
feltétele a megfelel6 mennyiségl és mindségli petesejt nyerése donor allatokbdl, amit az OPU-
val biztositani tudunk. Az OPU-hoz sziikséges felszerelés és a technika mar egy jél bevalt protokoll
alapjan mukodik szarvasmarhdban, ami a szakirodalom alapjan nem jar karos
kovetkezményekkel és tobbszor is ismételhetd, viszont az allatjollétre gyakorolt hatasarol eddig
nem rendelkeztink adatokkal.

Munkank soran a beavatkozas altal kivaltott stresszhatas mérését tliztik ki célul. A stressz
monitorozasara a szivfrekvencia-variabilitas (heart rate variability, HRV) kiilonb6z6 jelz6szamait
hasznaltuk, mivel ezek jol tukrozik a vegetativ idegrendszer mikodését, illetve lehetéségunk van
a két ag — a szimpatikus és a paraszimpatikus rendszer — aktivitasanak kulon vizsgalatara. A
méréshez szlikséges adatokat a Televet 100 nevl EKG felvevé készlilékkel rogzitettuk.

Kutatasunkban 4 szarvasmarhdval dolgoztunk. Az els® mérés soran az Aallatok barmiféle
manipulacidja nélkll rogzitettik a nyugalmi EKG-t. Az elektrodak allatra vald felhelyezése utan
hagytunk némi id6t az adaptacidra, majd korulbelul 8-10 percig mértuk a szivjeleket. Ezek az
adatok szolgaltak referenciaként. Kovetkezé alkalommal az elektrodak felhelyezés és az
adaptacios id6 utantranszvaginalis petesejt aspiraciot végeztunk. A teljes vizsgalat alatt
rogzitettik az allatok EKG-jat és feljegyeztuk azokat az id6pontokat amikor az allaton valamilyen
beavatkozas tortént: epidurdlis anesztézia, bélsar eltavolitdsa a rektumbdl, péra és gattajék
megtisztitasa, OPU készllék huvelybe helyezése, punkcid(k) és aspiracio folyamata.

Az allatok R-R tavolsagai csokkentek az OPU beavatkozas sordn, azonban kilonbozéképpen
reagaltak a beavatkozasra. A nyugtalanabb tehenek a masodik alkalommal kisebb mértékben
voltak izgatottak, és ez az SDNN és RMSSD valtozasaival volt 6sszefuggésben. Megfigyelhetd volt
az egyedi reakcid, amelyet a HRV-paraméterek valtozasai is tikroztek.
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Jando6 Benedek

Halkdzosségek Machine Learning (ML) alapu modellezése komplex folyami él6helyen

Tamas (Zooldgiai Tanszék)

Valtozé vildgunkban a biodiverzitdsvaltozas monitorozasa elsddleges szerepet tolt be a trendek
és az él6lények kornyezettel vald interakcidinak megeértésében. Nincs ez masképp a halak
esetében sem, amelyek szamos kiterjedt vizi életmddu taxon mellett gyakran képezik targyat vizi
okolégiai vizsgalatoknak. Folyami él6helyek esetén azonban a gyorsan valtozé és nehezen
megkozelithetd kdrnyezet akadalyozza az atfogd mintavételt, ugyanigy a teljes kozosséget lefedd
modellezést is. Ebb6l adéddan hianyos ismeretekkel rendelkeziink a folyami halkdzosségek
szervez8déseérdl.

A rendszertelen mintavétel ,kifoltozdsara” és a komplex, 6sszefliggd kornyezeti paraméterek
szimultan alkalmazéasara jelenthetnek megoldast a Machine Learning (ML) alapu modellezési
megkozelitések, amelyek megfeleléen képesek felismerni és alkalmazni a halak és kornyezetik
kozotti komplex kapcsolatot. Ennek ellenére folyami-hullamtéri halkdzosségek kiterjedt
modellezésére kordbban nem alkalmaztak 6ket. Kutatdsunkban a folyami-hullamtéri
halkdzosségek kaszkadolt neurdlis haldokkal torténd modellezéhez javaslunk egy, a hidnyos
adatgyUjtést, az eltéré mintavételi médszerek torzitottsagat (eDNS és elektromos halaszgép), a
halfajok egyenlétlen gyakorisagi eloszlasat és a valtozd kdrnyezetet figyelembe vevé mddszertani
keretrendszert Eurdpa egyik legnagyobb természetkozeli allapotban megmaradt hulldmterének
példajan.

A valtozé folyami kornyezethez alkalmazkodva egy normal (max. 2650 m3s-1) és egy arvizi (max.
6000 m3s-1) lehatarolast hoztunk létre a hidroldgiai hattérvaltozok numerikus modellezéséhez is
hasznalt domborzati modell alapjan. A mintdk egyenetlen térbeli eloszlasa és az eltéré
mintavételi modszerek miatt a tanitd adatsorban szerepld, egy id6ben felvett mintakat a
hulldmtéren viztestenként, mig a f6agon 2000 (peremeknél 3000) méteres szakaszonként vontuk
Ossze. Ezzel amodellezés léptéke valamelyest igazodik a halkozosségek feltételezett szervezédési
léptékéhez. Annak érdekében, hogy a ritkdbban eléforduld fajok is megfeleléen reprezentalva
legyenek a modellben, a fajokat funkcionalis csoportokba soroltuk. A csoportositas nagyban
meghatarozza a modell késébbi alkalmazhatdsagat, igy kétféle grafikus modszert is kiprobaltunk.
A kornyezet részletes leirasahoz idében allandoként kezelt (statikus) és idében valtozd
(dinamikus) hidrolégiai, vegetacids, tajhasznalati, topografikus és a mintavételt jellemzé
kornyezeti hattérvaltozdékat rendeltiink a tanité adatsorhoz. A koérnyezeti hattérvaltozék
fékomponens analizissel torténd vizsgalata ravilagitott a hullamtéri és folyami éléhelyek kozotti
jelentdés kulonbségekre. Mig a f6ag esetében a kordbbi folyami hal-éléhelypreferencia
vizsgalatoknal is legjelent6sebbnek megjelolt vizsebesség, vizmélység, mederanyag-dsszetétel
valtozék bizonyulnak j6 leiré paramétereknek, addig a heterogénebb hulldmtéren a tajhasznalati
és vegetacios valtozok rajzolnak ki egy éléhelyi gradienst. Ez az éles kulonbség bizonyos halfajok
jelenlétében is meglatszik, ami a megfeleld6 modell tanitast és validalast is megneheziti.

Kutatasunk folytatasaként az eddigi tapasztalatok alapjan leginkabb alkalmazhaténak tiné
egyfajos kimenetl, kaszkadolt modell architekturat és a hullamtéri-féagi mintakat egyarant
tartalmazd k-szoros keresztvalidacidval torténdé tanitast szeretnénk felhasznalni egy, a lehetd
legjobb magyarazé erével biré kozosségi modell megalkotasara.
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Kovacs Bereniké Dorka

A ventromedialis hipotalamikus mag gatlé bemeneteinek feltérképezése az agressziv
viselkedés vonatkozasaban

Témavezetd: Dr. Puska Gina (Zoolégiai Tanszék)

Az emlésallatok viselkedésében fontos szerepet jatszanak a kiilonbo6zé szocialis interakcidk, és
az ezekhez tarsitott valaszreakciok kialakitasa. A fajtars felé iranyuld baratsagos viselkedések az
affiliativ viselkedések, mig az egyedek érdekeinek Utkozése agressziv viselkedéshez vezet. Az
agressziv viselkedés szabalyozasaban komplex neuralis halo vesz részt, melynek kulcsfontossagu
tagja a hipotalamusz ventromedialis magja (VMH). Bar a VMH alapvetd anatomiai kapcsolatai
ismertek, annak atfogd vizsgdlatara, hogy altaldnos neurokémiai jellegzetesség tekintetében
milyen neuronok képzik a bemeneteit, még nem keriilt sor. Igy kutatdsom céljaként ennek
vizsgalatat tliztem ki.

Munkam soran egy retrogradan, a terminalisoktél a sejttestek felé terjedd idegi nyomjelz6
anyagot, a kolera toxin B alegységet (CTB) injektaltam a VMH-ba him egerekben. A gatld
bemenetek vizsgalatara hasznalt egértorzsben a GABA vezikularis transzportert kifejezd sejtekben
egy zold fluoreszcens fehérje is termelédik. Ezaltal konfokalis mikroszkép hasznalataval a gatlo
GABA-erg sejtek fluoreszcenciajat detektalhatjuk a CTB immunhisztokémiai jelolése mellett. A
kettésen jelolt neuronok szamat egy elemzd szoftver gépi tanulason alapuld alkalmazasaval
hataroztam meg.

Az eredményekbdl arra kovetkeztethetlink, hogy a VMH jelent8s gatlé bemenetet kap a szocialis
viselkedésekben szerepet jatszé medidlis preoptikus magbdl és lateralis szeptumbdl, valamint az
agressziv viselkedésben kulcsfontossagu anterior hipotalamuszbdél. Ezek mellett, félelemért,
stresszvalaszért és agresszioért felelds amigdala teruletekrél szamottevd serkenté projekcio
érkezik a vizsgalt agytertiletre, csakugy, mint a kognitiv funkcidkban kulcsfontossagu prefrontalis
kéregbdl.

A ragcsalomodellek vizsgalatdbdl szarmazé eredmények human vonatkozasban is fontosak,
ugyanis ezzel kozelebb kerllhetlink az egyes fokozott agresszidval jellemzett korképek hatterében
allé molekularis és neuralis mechanizmusok megértéséhez.
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Nagy Maté

Molekularis ivar-meghatarozasi modszer fejlesztése afrikai okorbékaban (Pyxicephalus
adspersus)

Témavezetd: Dr. Szabd Krisztian, Balogh Emese (Zoolégiai Tanszék)

Az afrikai 0©Okorbéka rendelkezik heteromorf ivari kromoszémakkal, de molekuléaris
ivarmeghatarozasara még nincs kifejlesztve modszer. A fajpan megfigyelhetd ivari dimorfizmus, a
himek jelentésen nagyobbak, mint a néstények, de ez csak az ivaréréshez kozeledve alakul ki. A
genetikai markerek segitségével a juvenilis egyedek ivara is azonosithaté. Ezek a markerek a
hobbiallat-tenyészt6k szamara is hasznosak lehetnek a korai ivarmeghatarozasban.

A poikilotherm gerincesek ivardeterminans régioi kevésbé konzervaltak, mint a melegvérieké,
ezért ezeknél az allatoknal gyakran eléfordulhat, hogy eltéré lokusz felelés az ivardeterminacioért,
és még a kozeli rokon fajok esetében is klilonbozhet az ivarmeghatarozasi rendszer, ezért az ivar
markerek altalaban fajspecifikusak. Kutatasunk célja egy olcso és egyszerlen hasznalhaté PCR-
alapul markerkészlet kifejlesztése volt az afrikai 6korbéka ivarmeghatdrozasara, ami nélkilozni
tudja az invaziv mintagydjtést.

A marker fejlesztéshez az NCBI adatbazisba feltoltott 6korbéka genomot hasznaltuk. Az ivari
kromoszomak illesztése soran 168 potencialisan ivarhoz kotott szakaszt azonositottunk, melyek
a markerek alapjaul szolgaltak. El6zetesen 25 lokuszra terveztlink primerparokat, amik megfeleld
méretl in/del kiilonbségeket tartalmaztak.

A tesztelés soran négy markert talaltunk ivarmeghatarozasra alkalmasnak. A termékeket
megszekvenaltuk, hogy validaljuk a referencia szekvencidval valé egyezést. Mintdinkat
masodlagos hasznositas soran gydjtottuk. A teszteket izomszovetbdl és vérbdl kivont DNS mintak
felhaszndlasaval végeztuk el, 26 ismert ivaru (14 him, 12 néstény) egyeden. Az izomszoveteket
juvenilis békakbol, mig a vérmintakat ivarérett egyedektdl gyljtottuk, az ivart morfologiai bélyegek
és szovettan alapjan allapitottuk meg. A PCR-tesztek altal megallapitott ivar minden esetben
megegyezett a fenotipusos ivarral, és a szekvenalt amplikonok nem mutattak eltérést a
referenciagenomtdl, igy kijelenthetjik, hogy a markerek ivari kot6dése 100%-o0s.
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Orkényi Zoltan

Hdéstressz altal indukalt ivarvaltasra valé hajlam dsszehasonlitédsa erdei és antropogén
teruleteken él6 populaciok kozott erdei békanal (Rana dalmatina)

Témavezetd: Dr. Békony Veronika (ATK Novényvédelmi Intézet)

A genotipusos ivarmeghatarozasu ektoterm gerincesek képesek lehetnek fenotipusos ivarukat
korai életkorulmeényeikhez igazitani ivarvaltassal, melynek elméleti modellek alapjan szamos
populaciédinamikai és evolucidés kovetkezménye varhatd kornyezeti valtozas esetén. Azon
éléhelyeken, melyek gyakran idéznek el ivarvaltast, modosulhat az ivarvaltasi hajlam mértéke az
ivarvaltott egyedek relativ fitheszének fuggvényében, mégis az ivarvaltas adaptiv értékérél és
evollicidos potencidljarol kevés adat all rendelkezésre. Kutatdsunkban ,,common-garden”
kisérletet végeztunk erdei békakon (Rana dalmatina), mely faj larvakori héstressz hatasara
maszkulinizacids ivarvaltassal reagal.

Azt vizsgaltuk, hogy az ivarvaltasra vald hajlam mikroevolucidsan megvaltozott-e olyan
populaciékban, melyek antropogén, melegebb éléhelyeken élnek, 6sszevetve az erdds, hlivosebb
kornyezetben él6 populaciokkal. Emellett, az ivarvaltas adaptiv értékének megitélése érdekében,
oOsszevetettunk fitneszhez kotédo jellemzéket héhatasnak kitett genotipusos néstények kozott,
melyek fenotipusos himmeé (ivarvaltott), illetve nésténnyé fejlédtek.

Azt talaltuk, hogy az ivarvaltas gyakorisdga kulonbozott a csaladok kozott, és magasabb volt
antropogén szarmazdas esetében, fliggetlenll attél, hogy larvalisan milyen hémérsékleti
kezelésnek voltak kitéve az allatok az ivardeterminacio idészakaban. A hékezelt egyedeknél az
ivarvaltott és az ivarazonos néstények larvafejlédési ideje, illetve atalakuldskori testtomege
hasonlé volt, azonban el6bbiek a kisérlet végére nagyobb testtomeget értek el, mint utdbbiak,
megkozelitve az ivarazonos himek tomegét.

Ezen eredmények azt sugalljak, hogy az ivarvaltasra valo hajlam megnovekedhetett antropogén
éléhelyeken adaptiv mikroevolucioé révén, feltehetéen azért, hogy csokkentse a héstressz okozta
novekedéscsokkenés fitneszkoltségét. Az ivarvaltas kornyezeti hatasra vald bekovetkezése tehat
adaptiv stratégiat kinalhat ektoterm gerincesek szamara az antropocén korszak kihivasaival
szemben.
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Balogh Emese
Piretroid rovarirtdszerek hatasanak vizsgalata kétéltliekben

Témavezetd: Dr. Bokony Veronika (ATK Novényvédelmi Intézet)

A kornyezetbe kikerllé szennyez6anyagok képesek megvaltoztatni a vadon él6 allatok ivararanyat
ivarspecifikus mortalitas révén, de ivarvaltast is eléidézhetnek a poikiloterm gerincesek korai
egyedfejlédése soran, melynek kovetkeztében a fenotipusos ivar nem egyezik meg az ivari
kromoszdmak altal meghatarozott genotipusos ivarral.

Bar ezeknek az ivararany-eltolddast okozd hatasoknak jelentds okolégiai kovetkezményei
lehetnek, az 0kotoxikolégiai kutatdsokban ritkan vizsgaljak 6ket, kiillondsen olyan iranybdl, amely
lehetévé tenné a két mechanizmus elkulonitését. Ezért vizsgalatunkban két, a kémiai
szunyoggyéritésben gyakran hasznalt szintetikus piretroid, a deltametrin és az etofenprox hatasait
elemeztik, melyek kordbbi kutatdsok eredménye alapjan élettani és viselkedésbeli
elvaltozasokat okozhatnak vizi szervezetekben, azonban egyetlen tanulmany sem vizsgalta még,
hogy befolyasoljak-e az ivari fejlédést a kétéltliekben.

Vizsgalatunk célja annak meghatarozasa volt, hogy a két piretroid kornyezetileg relevans
koncentraciéi milyen hatast gyakorolnak az erdei béka (Rana dalmatina) fenotipusos
ivararanyara, az ivarfuggé mortalitasra, valamint az ivarvaltas el6fordulasara.

Terepen gyjtott petékbdl nevelt ebihalakat mezokozmoszban neveltlink fel dgy, hogy a vizbe 0.03
vagy 0.3 pg /l deltametrint vagy etofenproxot adagoltunk haromszor a metamorfozisig. A négy
kezelési csoportbdl harom esetében nem tapasztaltunk szignifikdns hatédst. Az alacsony
koncentracidju etofenprox kezelés esetében azonban két hénappal a metamorfdzis utdn a
fenotipusos ivararany a himek iranyaba tolodott el. A molekularis ivarmeghatarozas alapjan az
ivararany eltolddasat azonban nem ivarvaltads, hanem a néstények fokozott mortalitas okozta.

Az eredményeink réamutatnak arra, hogy az 6kotoxikolégiai vizsgalatokban el kell kuloniteni, hogy
az endokrin karosité anyagok az ivarmeghatarozast befolyasoljak-e, vagy ivarfliggd mortalitast
idéznek elé.
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Dr. Boros Koppany

A metacarpalis condylusok 6sszehasonlit6 magneses rezonancias és
komputertomografias vizsgalata angol telivér versenylovakban

Témavezetd: Dr. Nagy Annamaria (Logydgyaszati Tanszék és Klinika)

Angol telivér versenylovak esetében a sportkarriert veszélyeztetd, illetve katasztrofalis kimeneteld
végtagsérllések megelézése kiemelt allatjolléti és gazdasagi jelentéséggel bir. A harmas
metacarpalis csont condylusainak torése ezek kozil is az egyik leggyakoribb és legsulyosabb
elvaltozas, kulonosen az Egyesult Kiralysagban, ahol vezet6 okként tartjdk szamon a galopp
versenyek soran bekovetkezé sériilések kozott. A modern képalkotd diagnosztikai eljarasok,
kilonosen a magneses rezonancias (MRI) és komputer tomografias (CT) vizsgalatok, lehet&séget
nyujtanak a toréseket megeldzd szubklinikai elvaltozasok korai detektalasara.

Jelen kutatas célja a metacarpalis condylusok MRI és CT megjelenésének 6sszehasonlitasa
versenytréningben részt vevd angol telivérekben. Avizsgalatba 40 16 kerilt bevondasra, akiket 2021
végétdl kezdbédben fél évente, 6t alkalommal vizsgaltunk komplex médon. Minden vizsgélati kor
allt egy fizikalis vizsgalatbdl, valamint az elulsé cstddk rontgen-, low-field MRI-, és fan-beam CT
vizsgalatabol. A vizsgalati protokoll része a csontszoveti slirliség novekedésének (szklerdzis)
értékelése, valamint az MRI felvételek kvalitativ és kvantitativ elemzése. Eddig 6sszesen 230
végtagon, azaz 460 condyluson végeztem el a szklerozis kiterjedésének részletes mérését MRI
felvételek alapjan. Jelenleg a CT felvételek objektiv kiértékelése zajlik, ezt kovetben pedig
megkezdjuk a két képalkotd diagnosztikai modszer eredményeinek 6sszehasonlitasat.

A kutatds eredményei hozzajarulhatnak a metacarpalis condylusok tréninghez torténd
adaptaciojanak jobb megértéséhez, illetve a sérulésmegelézés Uj lehetéségeinek kialakitasahoz.
Az eredményeket hazai és nemzetkdzi szakmai férumokon, tudomanyos folydiratokban és
konferenciakon kivanjuk ismertetni. Egy absztraktot mar be is nyujtottunk a The Hong Kong Jockey
Club Equine Welfare Research Foundation 1st Translational Conference 2025 tudomanyos
programjaba.
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Dr. Keve Gergb

A magyarorszagi madarkullancslégy allomany és az altaluk kdzvetitett kdrokozok
vizsgalata

Témavezetd: Dr. Hornok Séndor (Parazitoldgiai és Allattani Tanszék)

A kullancslegyek (Diptera: Hippoboscidae) vilagszerte elterjedt vérszivod ektoparazitak, amely
fajok tObbsége els6sorban madarakon taplalkozik. Zavaré jelenlétik, vérszivasuk, valamint az
egyes korokozok atvitelében jatszott szerepuk miatt, allategészségligyi szempontbdl jelentdsek.
Ennek ellenére, meglehetdésen kevés ismeret all rendelkezésre a madarkullancslegyek vektor
szerepérdl, illetve az eurdpai fauna faji 0sszetételérél.

Kutatasunk célja a magyarorszagi kullancslégyfauna és az altaluk hordozott kdérokozdk
megismerése volt. Ehhez az orszag szamos pontjan, gylrlGzés céljabol befogott madarakrol
tavolitottunk el kullancslegyeket, melyeket aztan morfolégiai és genetikai vizsgalatoknak
vetettiink ald. A legyeket molekuldris mddszerekkel megvizsgaltuk magas koz- és
allategészséglgyi jelent6ségl korokozék jelenlétére (bartonellak, piroplasmak, borrelidk,
ehrlichidk, anaplasmak, trypanosomak).

Az eredményeink alapjan, dsszesen kilenc faj (Ornithomya avicularia, Ornithomya biloba
Ornithomya fringillina, Ornithomya chloropus, Ornithoica turdi, Crataerina hirundinis, Crataerina
pallida, Icosta ardeae és Ornithoctona laticornis) jelenlétét sikerult igazolni hazankban. Ezek
kozul, az O. latricornis egy afrikai faj, amely el6szor kerilt kimutatasra Eurépaban. A kérokozokat
célzé vizsgalatainkat az el6bbi faj kivételével, azonban egy maltarél szarmazé Ornithophila
metallica példannyal kiegészitve végeztik el, 6sszesen 253 db kullancslégybél. Babesia-,
Bartonella-, Borrelia- és Ehrlichia-fajokat nem siker(lt kimutatnunk, de egy feketerigérél (Turdus
merula) szarmazd O. avicularia példanybdl egy ezidaig csak madarakbdl és kullancsokbdl izolalt
Anaplasma phagocytophilum szekvencia kerilt el6. Harom O. fringillina példanyban
Haematospirillum jordainae-ra emlékeztetd szekvencidkat fedeztink fel. A Trypanosomak ssu
rRNS szekvenciajanak vizsgalata soran 6t kiilonb6zd genotipus jelenlétét igazoltuk.

Az eredményeink alapjan valdszinlsithetd, hogy a madarkullancslegyek vektor szerepe a vizsgalt
bakteriadlis korokozék szempontjabdl elenyész6 Magyarorszagon. A trypanosomak nagy szamu
elé6fordulasat, valamint mas kutaték hasonléd eredményeit figyelembe véve valdszind, hogy a
kullancslegyek szerepe ezeknek az egysejtlieknek a terjesztésében kiemelkedd, azonban a vektor
szerep bizonyitasa érdekében tovabbi vizsgalatok sziikségesek.
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L&rincz Eszter
EgyszerUsitett és id6hatékony DNS-kinyerési protokoll kidolgozasa agancsbol

Témavezetd: Dr. Zenke Petra (Allattenyésztési és Genetikai Tanszék)

Az agancsok értékes, de kihivast jelentd bioldgiai mintdk a genetikai kutatdasokban, amelyek
segithetnek az orvvadaszat felderitésében, az allati eredetl termékek (pl. tradicionalis
gyogyhatasu készitmények) faji eredetének meghatarozasaban, valamint a populacidgenetikai
vizsgalatokban. Azonban s(r( strukturajuk és jelentés mineralizacidjuk megneheziti a hatékony
DNS-kivonast, ezért a modszerek optimalizalasa kulcsfontossagu a magas mindségl genetikai
anyag kinyeréséhez.

A kutatas soran egy egyszer(sitett és id6hatékony DNS-kinyerési protokollt dolgoztunk ki
damszarvas (Dama dama, n =9), 6z (Capreolus capreolus, n =11) és gimszarvas (Cervus elaphus,
n = 21) agancsmintdkhoz. Az agancsokat kozvetlenul a koronaszélén tisztitottuk meg, majd
alacsony sebességgel furtuk, hogy elkeruljik a DNS-degradaciot. A mechanikai szoveti
diszrupcioét kovetbéen egy fenolos alapu DNS-kivonasi mddszert optimalizaltunk az érzékenység
és a hozam novelése érdekében, amelyet a Qiagen altal kinalt standard, csontmintakhoz ajanlott
DNS extrakcids protokollal is dsszehasonlitottunk. A Qiagen modszerrel 6sszevetve az altalunk
kidolgozott protokoll magasabb DNS-hozamot és jobb mindséget eredményezett.

A kinyert DNS min&ségi értékeléshez mikroszatellit alapu multiplex PCR mdédszert alkalmaztunk,
amely sikeresen teljes DNS-profilokat eredményezett a vizsgalt mintakbodl.

A kidolgozott mddszerliink minimalizalja a feldolgozasi id6t (inkubalasi idékkel egylitt 6sszesen 6-
8 odra, a feldolgozott mintaelemszamtél fuggbéen), mikdzben megbrzi a DNS integritasat, és
biztositja a magas hozamot, mindezt relativ koltséghatékony médon. Tovabba, megszinteti a
hosszu dekalcifikacids idé, a csontmalom és a folyékony nitrogén hasznalatanak sziikségességét.
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Maté Dora
Coronavirusok diverzitasanak és gazdaspektrumanak felmérésére alkalmas

diagnosztikai rendszer érzékenységének vizsgalata és hosszu fragmensek
amplifikalasara alkalmas modszer kialakitasa

Témavezetd: Egediné Dr. Fehér Eniké (Jarvanytani és Mikrobioldgiai Tanszék)

A vilagszerte elterjedt coronavirusok jelentés fenyegetést jelentenek mind human, mind pedig
allategészségligyi szempontbdl. Eléforduldsuknak, valamint genomszintl valtozasaiknak
felmérése a hatékony megel6z6 intézkedések bevezetésével a sulyos, jarvanyos fert6zések
megfékezését segitheti eld.

Célunk egy olyan coronavirus-specifikus, univerzalis diagnosztikai rendszer kialakitasa, amely a
kilonb6zd nemzetségbe tartozé coronavirusok széles-spektrumu detektaldsara alkalmas. Ennek
érdekében egy touchdown nested PCR mddszerre alapuld, az RNS-fliggd RNS-polimeraz régio
~600 bazispar hosszu szakaszat célzo rendszert fejlesztettlink ki. A PCR detektalasi kiiszobének
megallapitdsahoz in vitro transzkripcidval coronavirus RNS-t hoztunk létre, amit egy- vagy
kétlépéses reverz transzkripcidnak vetettliink ald, melyet nested PCR kovetett. Ehhez eltéré
coronavirus nemzetségekbe tartozé izolatumokat, valamint fert6zott allatokbdl szarmazo klinikai
mintdkat (NL63, OC43, SARS-CoV, SARS-CoV-2, fert6zé gastroenteritis virus=TGEV, jarvanyos
hasmenés virus=PEDV, macskak fert6z6 peritonitis virusa, kutya coronavirus, denevér
coronavirus, fert6z6 bronchitis virus) hasznaltunk.

Osszességében a random hexamerrel térténé kétlépéses reverz transzkripcié nested PCR-rel
kombindlva bizonyult a legeredményesebbnek, 5-50 kdpia/reakcié kimutatdsi hatarral.
Szazhuszonegy orrnyalkahartya tampon, ragokotél és herélési folyadék minta allt
rendelkezésiinkre sertésekbél, amelyek koziil 15 esetben igazoltuk coronavirus jelenlétet. Ot
szekvencia megegyezett a malacok agy- és gerincveld-gyulladasat okozé hemagglutindld virus
(PHEV) szekvenciaival, mig tiz szekvencia legnagyobb hasonldosagot sertés léguti coronavirus
(PRCV), valamint a TGEV szekvenciakkal mutatott. A PCR rendszer az optimalizaldsahoz hasznalt
PEDV és TGEV mellett tehat tovabbi sertés coronavirusok kimutatasara is alkalmas lehet.
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Dr. Maté Marietta

Vezetési stilusok hatasa az allatorvosok munkaval valo elégedettségére, stresszérzetére
és mentalis allapotara

Témavezetd: Dr. Ozsvari Laszl6 (Torvényszéki Allatorvostani és Gazdasagtudomanyi Tanszék)

A vezetési stilusok munkahelyi teljesitményre, elégedettségre és eredményességre gyakorolt
hatasa az utébbi években kiemelt kutatasi terlletté valt. Az allatorvosi hivatas dsszetettsége (a
gyogyitas, a menedzsment és a gazdasagi szempontok egylttes jelenléte) kilondsen indokoltta
teszi e tényez6k vizsgalatat. A kutatas elsé részének célja a Magyarorszagon dolgozé vezetd
allatorvosok altal alkalmazott vezetési stilusok (transzformacios, tranzakcids, passziv/elkerlld)
feltarasa volt, kulonos tekintettel az életkor, nem, vezetdi tapasztalat, heti munkadrak szama és a
munkatarsak szama szerinti 0sszefliggésekre. Az adatfelvétel 2024 jluniusa és szeptembere kdzott
zajlott, standardizalt online kérddiv segitségével, amelyet 118 vezetd allatorvos toltott ki. Az
adatok statisztikai feldolgozasa soran Cronbach-alfa mutatét, Pearson-korrelaciot, linearis
regresszidt, ANOVA-t és T-prébat alkalmaztunk.

A transzformacios vezetési stilus értékelése érte el a legmagasabb atlagértéket (2,91+1,11). Az
intellektualis 0sztonzés (IS) negativan korrelalt az életkorral (r = -0,239; p<0,01), mig az egyéni
figyelem (IC) dimenzidja az id6sebb vezet6knél magasabb értékeket mutatott. A ndi vezet6k
minden vizsgalt dimenziéban magasabb pontszamot értek el, kiilonésen az IS terén (r = 0,374,
p<0,0001). A = 8 munkatarsért felelds vezetbk jobb mutatdkkal rendelkeztek. A tranzakcids stilus
kozepes (2,40+1,23), mig a passziv/elkeruld stilus alacsony értékeket mutatott (1,24%1,35). A
passziv hibakezelés (MBEP) pozitivan korrelalt az életkorral (r = 0,253; p<0,01) és gyakoribb volt
férfi vezet6k korében. A vezetési hatékonysag (EEF) tekintetében a néi (r = 0,186; p<0,05) és a 28
fét iranyitd vezeték kiemelkedtek.

A transzformacios vezetési stilus bizonyult a leghatékonyabbnak a magyar allatorvosi vezet6k
korében. A vezetési stilus célzott fejlesztése hozzajarulhat a szervezeti teljesitmény és
elégedettség javitasahoz, gyakorlati iranymutatast nyujtva a szakma szamara.

A kutatads tovabbi szakaszai jelenleg is zajlanak. Célunk egy Ujabb felmérés elvégzése
magyarorszagi beosztott allatorvosok korében, valamint egy németorszagi minta bevonasaval
torténd osszehasonlitd vizsgalat, ahol a vezetési stilusok stresszre, mentalis jollétre és munkaval
valo elégedettségre gyakorolt hatasait is elemezziik.
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Dr. Nagy E. Zsofia

MRNS-LNP Mycoplasma hyorhinis vakcinajeloltek hatékonysaganak in vivo vizsgalata

Témavezetd: Dr. Gyuranecz Miklés (HUN-REN, Allatorvostudomanyi Kutatéintézet)

A Mycoplasma (M.) hyorhinis egy fakultativ patogén kérokozd, mely sertések savds hartydinak és
izUleteinek gyulladasat okozza. A gazdasagi karok csokkentése, illetve az antibiotikum hasznalat
mérséklése érdekében elengedhetetlen lenne egy hatékony oltdanyag, azonban a vakcinas
védekezésben jelenleg korlatozott lehetdségek allnak rendelkezésre. Ennek kdvetkeztében célunk
a palyazat id6tartama alatt egy mRNS-LNP (lipid nanorészecskébe csomagolt hirvivdé RNS
molekulat tartalmazdé) M. hyorhinis vakcinajelolt fejlesztése, illetve immunogenitasanak,
artalmatlansaganak és hatékonysaganak in vivo vizsgélata volt.

Az in vivo vizsgélat soran a vakcinazott csoport mellett egy fertézési pozitiv és egy negativ kontroll
csoportot kilonitettiink el. A hdrom hetes malacokat egyszeri intramuszkuldris oltassal
immunizaltuk, amely a szakirodalmi adatok alapjan kivalasztott nyolc célfehérje mMRNS-LNP
konstrukcidéjanak egyenlé aranyu keverékét (25 pg/célfehérje/dézis) tartalmazta. Az allatokat hat
hetes korukban intravénasan M. hyorhinis kdérokozéval fertdéztik. Emellett hetente vérvétel és
ELISA vizsgalat tortént, illetve folyamatosan rogzitettuk a malacok sulygyarapodasat,
testhdmérsékletét, oltasi reakcidit és klinikai tlineteit. A kisérlet végén, a kilenc hetes sertéseken
részletes korbonctani, korszovettani és bakterioldgiai vizsgalatokat végeztink.

Kutatasunk eredményeképp, a klinikai és kérbonctani elvaltozasokban nem talaltunk kiilonbséget
a vakcinazott csoport és a pozitiv kontroll kozott. A kérbonctani vizsgalat soran vett mintakban a
fert6z6 M. hyorhinis torzs PCR-rel és tenyésztéssel mindkét csoportban azonos aranyban volt
kimutathato. A fert6zést kovetéen az ELISA vizsgalatok emelkedett M. hyorhinis-specifikus
ellenanyag szintet mutattak a vakcinazott csoportban a pozitiv kontroll csoporthoz viszonyitva.
Emellett az immunizalt csoport atlagos napi sulygyarapodasa szignifikdnsan magasabb értéket
mutatott (p < 0,005) a pozitiv kontroll csoporthoz képest.

Osszességében, habar az oltéanyag nem nyujtott megfelelé védelmet a M. hyorhinis fert6zéssel
szemben, a vakcinazott csoport atlagos napi sulygyarapoddasa és M. hyorhinis-specifikus
ellenanyag szintje magasabbnak bizonyult. Emellett a kidolgozott modell tovabbi variacidk
tesztelésére is alkalmas.
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Dr. Németh Krisztian
Egészséges kutyak epesavprofiljanak elemzése és prebiotikumokkal valo befolyasolasa

Témavezetdk: Dr. Sterczer Agnes (Belgydgyészati Tanszék); Dr. Kiss David Séndor (Elettani és
Biokémiai Tanszék)

Bevezetés: Kutydk egyes korképeiben a bélmikrobiom egyensilya felborul, megemelkedik az
O0sszepesav (OES) értéke, eltolddik a primer és szekunder epesavak (ES) aranya. A szérum 6ES-
szint meghatdrozdsa a leggyakrabban alkalmazott majfunkcidés teszt kutydban, amely
megemelkedik cholestasis, vascularis majbetegségek (portosystemyc vascular anomalies,
PSVA), valamint intrahepaticus zavarok esetén. Fontos diagnosztikai jelent8séggel birhat az ES-
profil (EP) valtozasanak ismerete egyes betegségekben. Kutyadk esetében minddssze néhany
kérképben (diabetes mellitus, heveny és idult hasmenés, ill. iatrogen cholestasis) vizsgaltak az
ES-mintazatot. Nincs irodalmi adat kutydban arrél, hogy idult hepatitisben, PSVA-ban és
kovetkezményes hepaticus encephalopathidban a magas 6ES milyen ES-mintdzatot hordoz,
annak van-e hatasa a mikrobiomra, valamint, hogy a prebiotikus psyllium alkalmazasa miként
befolydsolja az ES-cirkulaciét és az EP-t. Nem vizsgaltak a taplalékfelvételnek az EP-ra gyakorolt
hatasat sem kutyaban.

Célkitlizés: Egészséges kutydk szérum-epesavprofiljanak vizsgalata koplalas, majd etetés
hatasara, valamint annak megvaltozasanak tanulmanyozasa prebiotikum (psyllium) adagolasat
kovetben; ill. az LC-MS/MS validalasa az EP-mérésre.

Médszerek: Allatvédelmi engedéllyel rendelkezd in vivo elékisérletiinkbe n=6 klinikailag igazoltan
egészséges allatot vontunk be. A szérummintdak OES- és EP-értékeit LC-MS/MS mddszerrel
hataroztuk meg a kovetkez6 id6pontokban elvégzett mintavételek utan: 12 éra koplalast kovetéen,
postprandialisan (PP) 6 6ran keresztll éranként, majd 2 éranként tovabbi 3 alkalommal. Két hét
psylliumkezelés utan megismételve az alabbiidépontokban vettlink mintat: koplalas utan, PP 1.,
2.,3.,4.,6. és 8. 6raban.

Eredmények: A kutydk EP-jdnak meghatdrozasara alkalmas analitikai mddszerrel leirtuk az
egészséges kutyak élettani ES-mintazatat, amely a fenti betegségcsoportok szamara egy
potencidlis korai diagnosztikai lehet6séget biztosithat. Az elékisérletbe bevont egyedekben a
taplalékfelvétel és a psyllium hatdsaival kapcsolatban megfigyeléseket rogzitettiink az EP-ra
vonatkozéan. Az OES érték 2 PP csucskoncentracidja psyllium hatasara sok esetben 1-re
redukalédott.

Kovetkeztetések: A primer és szekunder ES-aranyok fiziolégiasan is valtoznak; a psyllium
befolydsolja a primer-szekunder ES-transzformaciét és az esetek tobbségében megsziinteti az
0ES-gorbe masodik csucskoncentracidjat; az OES-szintekben jelentfs egyedi eltérések
jelentkeznek; az azonos molekulatomegl ES-izomerek egymastél elkilonitve kvantifikalhatdak; 3
vegyllet dominal az EP-on belldl; a glicinnel konjugalt vegylletek mérési hatar alatti
koncentracidéban vannak jelen a kutyak szérumaban.

Kdszonetnyilvanitas: Koszonet illeti a kutatdcsoport minden tagjat a kutatasokban vald lelkes
szakmai kozremikodésulkeért, valamint Buzas Annat és Csorba Szilvesztert.
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Pataki Anna

Nukleinsav megbrzési lehetéségek alkalmassaganak vizsgalata circo-, gyro- és
polyomavirusok eléfordulasanak felmérésében

Témavezetd: Egediné Dr. Fehér Eniké (Jarvanytani és Mikrobiolégiai Tanszék)

A circovirusok vilagszerte el6forduld, szamos gazdafajban megtalalhaté korokozok, amelyek
nemcsak a sertéseket, hanem klilonféle madarfajokat — haziszarnyasokat, disz- és vadmadarakat
—is fert6zhetnek.

Papagajok, kacsak, galambok, pintyek és ludak esetében ezek a virusok gyakran
immunszupressziv hatast valtanak ki, amely fokozott fogékonysagot eredményez masodlagos
fert6zésekkel szemben, és sok esetben az allatok elhulldsat okozhatja. A circovirusokon kivil
mas, egyszalu DNS genommal és Rep fehérjét kddold génekkel rendelkezd virusokat (lUgynevezett
CRESS DNSvirusokat) is kimutattak madarakban, ezek patogenitasa azonban még nem tisztazott.
Kutatasunk célja vadon él6 madarakban eléforduld circovirusok és mas CRESS DNS virusok
elé6fordulasanak, gazdafaj spektrumanak feltérképezése, tovabba a virusok genetikai jellemzése.

A vizsgéalatokhoz klodkatampon mintdkat dolgoztuk fel. A circovirusokra és rokon virusokra
jellemz6 genomszekvencidk kimutatasa széles-spektrumu nested PCR-rel tortént, mig a teljes
genomot inverz PCR segitségével amplifikaltuk. A keletkezett PCR termékek nukleotid
sorrendjének meghatarozasara Sanger, illetve Ujgeneracios szekvendlé moddszereket
alkalmaztunk, az igy nyert adatokkal bioinformatikai és filogenetikai elemzések végeztink.

Osszesen 588 vadmadar mintat vizsgaltunk, ezek kozul 45-ben mutattuk ki CRESS DNS virus
jelenlétét nested PCR-rel, amit 42 esetben Sanger szekvenalassal is sikerult meger@sitentnk.
Eddig 12 mintdbdl jutottunk teljes circovirusgenom-szekvenciahoz. A filogenetikai elemzések
alapjan 11 virus tartozik circovirusokhoz: hat esetben butykos hattyuban azonositottunk hattyu
circovirust, két vandorsélyom mintaban galamb circovirust, egy fehér gélyabdl szarmazé
mintdban pedig kacsa circovirust. Emellett két Uj circovirust is leirtunk: egyet erdei
fllesbagolybol, egy masikat gyongybagolybdl. Egy tovabbi virusgenom a CRESS3 virusokkal
csoportosult a filogenetikai fan.

Kutatasunk kovetkezd szakaszaban tovabbi virusgenomok szekvenalasat és jellemzését
tervezziik. Jelenleg tovabbi kilenc inverz PCR termék all rendelkezésre, amelyek nukleotid
szekvencidjanak meghatarozasaval Ujabb teljes genom szekvencia adatokat nyerhetunk.
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Pit6 Andor

Magyarorszag és a kdrnyez6 orszagok madarparazitainak és az altaluk terjesztett
kérokozok vizsgalata

Témavezetd: Dr. Hornok Séndor (Parazitoldgiai és Allattani Tanszék)

Hazankban az elmult évtizedekben nemzetkozileg is kiemelked 6 kutatasi eredmények szilettek a
madarak kullancsfert6zottségének vizsgalatabol. Ezek célcsoportjai f6ként az énekesmadarak
voltak, de az elmult évben méas madarrendeket, f6képp vizimadarakat is tanulmanyoztunk ebbél
a szempontbdl, és megallapitottuk, hogy a kullancsfert6zottség mértéke az 6 esetilkben toredéke
az énekesmadarakon tapasztalhaténak.

Legujabb kutatasunk soran az anatdémiai lokalizacidkat vizsgaltuk meg a kilonb6zé kullancs-
gazda kapcsolatok esetében és statisztikai elemzést végeztiink ezek gyakorisagarél. A
mintagy(jtési id6szak 2023.12.10. és 2024.12.14. kozo6tt volt, amelynek soran 296 madarrol
tavolitottunk el 6sszesen 946 kullancsot. A 296 egyed 6sszesen 41 fajhoz tartozott, amelyek kozil
34 az énekesmadarak, egy a sélyomalakuak, harom a bagolyalakuak, és egy-egy a tuzokalakuak,
a tyukalakuak és a ludalakuak rendjét képviselte. Nyolc jellemzdé testtdjékrol gy(ijtottiink
kullancsokat, és ezeket a gy(jtési idészak és a madarra jellemzd éléhelytipus szerint
hasonlitottunk 6ssze. A vizsgalat alatt a vilagon el8szor gydjtottuink kullancsot parlagi pityerrél
(Anthus campestris) és tuzokroél (Otis tarda). Mindkét fajrol Haemaphysalis concinna kertilt el6,
de tobb Uj kullancs-gazda kapcsolatis felderitésre kerult. Az egyes kullancsfajok, a meghatarozott
éléhelyekhez kot6dé madarfajokkal szoros kapcsolatban allnak, tovabba ezeken az éléhelyeken
elé6forduld madarfajokon fellelheté kilonbozd kullancsfajok jellemzé predilekcids helyei kozott
szignifikans kulonbséget tapasztaltunk.
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Dr. Pintér Krisztina

A Pasteurella multocida genotipusos jellemzése, illetve a Pasteurellaceae csalad
néhany tagjanak antibiotikum-érzékenysége

Témavezetd: Dr. Magyar Tibor (HUN-REN, Allatorvostudomanyi Kutatéintézet)

A Pasteurella multocida kifejezetten nagy genotipusos valtozékonysaggal rendelkezik, a legtobb
allatfajban valtozatos, jelent6s gazdasagi veszteséggel jaré kérformak kialakitasara képes. A
kisallatok normal szajflérajat alkotd, a Pasteurellaceae csaladba tartozé tovabbifajok (pl: P. canis,
P. stomatis, P. dagmatis, P. pneumotropica) harapott sebbe valé kerlilése emberben is
egészseéglgyi problémat okozhat. A gyégykezelés féként antibiotikumok alkalmazasaval torténik,
annak sikerességét azonban nagymeértékben hatraltatni tudjak a multidrog-rezisztens torzsek,
melyek eléforduldsi aranya az utébbi években rohamosan megnovekedett.

Kutatasunk célja P. multocida térzsek genotipusos jellemzése, illetve antibiotikum-érzékenységi
profiljanak felallitdsa volt. Egy TDK munka keretén belul hazikedvencként tartott kutyak
szajnyalkahartyajarél vett mintakbol a Pasteurellaceae csaladba tartozé torzsek eléfordulasanak
gyakorisagat, illetve érzékenységét szerettlik volna meghatarozni.

Osszesen 81 P. multocida torzzsel végeztilk el a fenotipusos érzékenységi vizsgalatokat
(korongdiffuzié, MIC-érték meghatdrozds) 9 antibiotikumosztaly bevonasdval. A torzsek ezutdn
teljes genom szekvenalasra (Illumina) keriltek. A kapott szekvenciak alapjan meghataroztuk a
torzsek burok-, szero-, szekvenciatipusat, ompA génszekvenciajat, rezisztenciagénjeit, mutaciadit,
az integrativ-konjugativ elem (ICE-Pmu) el6fordulasi aranyat, illetve a virulenciagének
elé6fordulasi mintazatat is, mely alapjan virulenciagén profilokat (VGP) allitottunk fel.

A kutatas soran 13 Uj VGP-t hataroztunk meg. A kés6bbi vizsgalatok soran osszefliggést
tapasztaltunk a torzsek VGP csoportja, ompA szekvencidja, illetve az izolatumok egyéb jellemzébi
kozott, melyek elésegithetik a kérformak dinamikajanak megismerését. A fenotipusos
érzékenységi vizsgalatok alapjan a pasteurellosis kezelésére a cefalosporinok és a fenikolok a
leghatékonyabb készitmények, de a torzsek tobbsége magas érzékenységgel rendelkezik a
fluorokinolonokra, illetve a tetraciklinekre is. Magas rezisztencia aranyt szulfametoxazol és
klindamicin esetében tapasztaltunk. Osszesen egy térzsnél figyeltiik meg az ICE-Pmu jelenlétét.
Az érzékenyégivizsgalatok eredményeit 0sszevetve a legtobb fenotipusos eredmény 6sszefliggést
mutatott a torzsek rezisztenciagén készletével. Azonban a szulfametoxazollal, B-laktamokkal és
makrolidokkal szembeni rezisztenciaprofil tobbszor eltért. Kutyak szajnyalkahartyarol 75 db
Pasteurellaceae csalddba tartozé torzset izoldltunk, melyek kozott legnagyobb ardnyban a
Frederiksenia canicola fordult eld. Elvétve azonositottunk P. canis-t, P. dagmatis-t, P. stomatis-t
és P. pneumotropica-t. A vizsgalt torzsek csokkent érzékenységgel rendelkeztek klindamicinre és
eritromicinre, azonban érzékenyek voltak tetraciklinre, penicillinekre, cefalosporinokra és az
enrofloxacinra is.
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Dr. Szilagyi Eszter

Az anti-Mullerian hormon szérumszint fajtafliggésének vizsgalata egészséges kan
kutyakban

Témavezetd: Dr. Somoskdi Bence (Szulészeti Tanszék és Haszonallat-gyogyaszati Klinika)

Az ivari differenciacié fontos faktoraként ismert AMH himnemben kizarélag a Sertoli sejtek,
nénemben pedig a kisebb follikulusok granulosa sejtjeinek termékeként a posztnatalis életben is
megjelenik a vérben, ezért szérumszintjének meghatarozasa jelent6s diagnosztikai szereppel bir.
A jelenleg rendelkezésre allé irodalom nem igazolja, illetve nem is zarja ki az AMH fizioldgias
szérumkoncentracidjanak fajtafiggését kan kutyaban. Sajat eredményeink alapjan a hormon
felezésiidejét nem befolyasolja a vizsgalt egyedek fajtaja, ugyanakkor az intakt allatokat jellemzé
AMH szintek esetében nem zartuk ki egyértelmulen a fajtafliggést. Egy elézetes vizsgalat alapjan
kan kutyakban a magasabb AMH koncentracioval parhuzamosan romlik a spermiumok motilitasa
és morfolégidja, tehat a szérum AMH koncentraciéja potencialis biomarkere lehet a
spermatogenezisnek és igy a sperma mindségének.
Kanok esetében ezidaig nem kozoltek eredményeket a fajtafliggés vizsgalatarél, ugyanakkor ez az
informacié szukséges az AMH fertilitdsi biomarkerként torténé alkalmazhatésaganak
feltérképezésére. A kutatdsi program soran egészseéges kanok esetében fogjuk vizsgalni a
fiziologias szérum AMH koncentracio fajtafliggését, amely alapvetéen hatarozhatja meg az AMH,
mint szaporodéasbioldgiai mutaté diagnosztikai értékelhet6ségét.

A vizsgalatba egészséges, normal kondicidju (BCS, kondicidpont=4-5/9), 2-5 éves kan kutyakat
vonunk be, melyek spermavizsgalat, vagy ivartalanitas céljabol érkeznek a kisallatklinikara. A
fajtafliggés meghatarozasa céljabadl 2 kistestl (<10kg), 2 kozepes testl (15-25kg), és 2 nagytestl
(>30kg) fajtat, fajtanként pedig 5 egyedet fogunk a vizsgalatba bevonni. Fizikalis vizsgalat, valamint
a herék és a prosztata ultrahang-vizsgalatat kovet6en, spermavételt, majd spermavizsgalatot
végziink. Utébbi esetében a spermamotilitas szamitégépes analizise (CASA) mellett
mikroszképos morfoldgiai vizsgalatot is végziink, minden allat esetében vérmintat gydjtink, majd
centrifugdlas utan a szérummintakat a hormonszintek meghatarozasaig -86 °C-os hltében
taroljuk. AMH szérumkoncentracidok meghatarozasat a Praxislab kft budapesti laboratériuméaban
fogjuk elvégezni.

A kérdés megvalaszoldsa mindenképpen Uj eredménynek szamit nem csak sajat kutatasunk,
hanem mas kutatécsoportok eljovendd vizsgalatainak, illetve az AMH klinikai diagnosztikai
alkalmazasanak szempontjabdl is. Reményeink szerint igazolni tudjuk majd, hogy a fajtak kozotti
kiulonbségek kanok esetében nem haladjak meg az egyedeket jellemz6 eltérések mértékét, igy a
jovében a szérum AMH vizsgalatara iranyulo kisérleteket fajtatol fuggetlenul, vagy csak egy-egy
illetve korlatozott szamu fajta bevondsaval tudjuk elvégezni ugy, hogy klinikailag relevans
eredményeket érjlnk el.
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Dr. Tolnai Csenge

Antioxidans kiegészités hatékonysaganak vizsgalata a nyugat-nilusi virus vakcinazasra
adott valaszkészségre tenyészkancakban és csikdkban

Témavezetd: Dr. Korbacska-Kutasi Orsolya (Takarmanyozastani és Klinikai Dietetikai Tanszék)

A nyugat-nilusi virus (West Nile virus, WNV) fert6zések okozta 16 idegrendszeri megbetegedések
évrél évre visszatéré gondot jelentenek Magyarorszagon.

Korabbi tanulméanyunkban az 1 év alatti csikék klinikai tlinetekben megnyilvanuld WNV fert6zése
esetén 67%-o0s halalozasi aranyt figyeltiink meg. Ennek oka lehet tobbek kozott, hogy a maternalis
védelem a fiatal allatok 4 hénapos korara jelentésen lecsdkken, ezzel szemben, hazankban a
fert6zés ellen védelmet nyujté vakcinazast csak 6 hénapos korban lehet megkezdeni, amely
legkorabban 7,5-8 hénapos kortéljelent optimalis védelmet. Ebben a 3-4 hdnapban tehat a csikdk
szuboptimalis védelemmel rendelkeznek a nyugat-nilusi virussal szemben. Kutatasunkban ezt az
intervallumot kivanjuk leroviditeni a vemhes kancdk megfeleléen kialakitott WNV elleni
vakcinazasi protokolljanak kialakitasaval, illetve E-vitamin kiegészitésével, amely, mint
immunstimuldns, a vakcinara adott valaszkészséget noveli. Hipotézisunk szerint az E-vitamin
kiegészitésben részesuld kancak csikdiban fokozott materndlis védelem alakul ki a kontroll
csoporthoz képest.

Egy hazai ménesben a vemhes kancak vérvételét kovetd nyugat-nilusi virus és egyéb endémias
orthoflavivirusok elleni neutralizalé ellenanyagszintek meghatarozasat végeztik el, majd kezelt és
kontroll csoportot alakitottunk ki, 5-5 allattal. A kezelt csoport E-vitamin kiegészitését a tervezett
ellés idépontja el6étt 56 nappal kezdtik meg 7500 mg/ttkg/nap dézisban. Mindkét csoportban az
elsd vakcina beadasara a tervezett ellés id6pontja elétt 42 nappal, az ismétlé oltasra 21 nappal
késébb kerllt sor, amellyel egy id6ében vérminta-vételre is sor kerilt. Az ellés elétt tovabbi
mintavétel torténik a vemhes kancakbél, amelyre 05.17-én kerll sor az utolsd kancabél, amellyel
a kutatas elsd részét, a vemhes kancak vizsgalatat lezarjuk. Ezt kovetéen a levett szérum
mintakbdl elvégezzuk a nyugat-nilusi és egyéb orthoflavivirusok elleni neutralizald
ellenanyagszint, illetve alfa-tokoferol szint meghatarozasat. Tovabba az alvadasban gatolt
vérmintakbodl szeparalt periféridas mononukledris sejtekbd6l a sejtes immunvalasz vizsgalatat
végezzuk el.

Az ellést kovetben kezdetét veszi a kutatds masodik fele, a csikdk vizsgalata, a mintavételek és
vizsgalatok a kutatasi terv szerint zajlanak tovabb.
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Dr. Téth Adrienn Gréta

One-Health szemléletd oralis metagenom és teljes genom szekvenalasi vizsgalatok

Témavezetd: Dr. Solymosi Norbert (Bioinformatikai Kozpont)

A szdjban taldlhaté baktériumok diverz életk6zosségeket alkotnak, melynek 6sszetételét szamos
tényez6 befolyasolja. Ezen szdjliregi baktériumok vizsgdlata kozegészségligyi szempontbdl
jelentds Osszefliggésekre derithet fényt. Mindazonaltal, a bakteriolégiai diagnosztikaban
rutinszerlen alkalmazott, hagyomanyos, tenyésztésen alapuld vizsgalatok esetében a mintaban
jelen lévd baktériumoknak csak egy kisebb része detektalhatd. A nagy ateresztéképességl
genomszekvenalasi technolégiak azonban lehetdséget nyujtanak az egyedi baktériumok és a
bakteriom genomidlis szintl vizsgalatdra. Teljes genom szekvendlds (Whole Genome
Sequencing, WGS) esetén egyes baktériumok genomjat vizsgalhatjuk nagy részletességgel,
shotgun szekvenalas alapu metagenom vizsgalatok esetén pedig a teljes bakteriom
Osszetételébe, relativ abundanciaviszonyaiba is betekintést nyerhettink.

A szajuregben talalhato baktériumok a One Health szemléletmdd szerint az azonos faju él6lények
mellett, kdnnyen terjedhetnek akar fajok kozott is, példaul kutyak és gazdaik kozott.

A kutyak szajlregi rezisztomajat befolyasold tényez6k vizsgalatdahoz 1830 kutyanyal-minta
shotgun metagenomikai szekvenalasi adatait elemeztik bioinformatikai mdédszerekkel, amelyet
a kutyak fizikai és viselkedési jellemz6irél sz6lo kérdbives adatokkal is kiegészitettik. Ennek
koszonhetben fény derilt a bakteriom és a rezisztom valtozasaiban potencialisan szerepet jatszo
tulajdonsagokra.

Bar a palyazathoz kapcsolédé munka vezérfonalat a fenti kutatds adta, 6sszesen harom atémaba
vagd kutatas készult el. Ebbd6l kett6 a szajuregi bakteriomot alkotéd egy-egy kulonleges
baktériumtorzset (Staphylococcus aureus ST398, Lawsonella clevelandensis), egy pedig a
metagenom vizsgalati eredmények egy formabonté értelmezési modjat célozta.

A palyazati id6szak 6sszesen két Q1-es besorolasu folydiratban megjelent publikacidval, egy
biralat alatt allé kézirattal és két nemzetkozi konferenciamegjelenéssel zarult.
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Dr. Berekméri Eszter

A Deiters sejtek ATP érzékenysége €s a purinerg szignalizacio kivaltotta intracellularis
Ca2+ koncentracié emelkedés modellezése a sejtek tonotopikus sajatsagainak
figyelembevételével

Zooldégiai Tanszék

A hallaskarosodasok a leggyakoribb érzékszervet érinté megbetegedés. A hallasért felelés
szervink, a Corti-féle szerv, egy felcsavarodott csontos képlet. Vizsgalata korlilményes, spiralis
alakja, csontos burka és az egész szervre jellemz6 tonotépikus felépités miatt. A tonotdpia, azaz
a frekvencia szelektivitas lényege, hogy a csiga belsé strukturajat felépité elemek tulajdonsagai a
csigan beluli elhelyezkedésiiktdl figgden egymastol eltéréek. Ez szinte minden Corti-szervet
felépitd elemre kiterjed.

A szerv receptorsejtjeinek vizsgalata kiterjedt, ugyanakkor a szérsejtek mellett, tobbféle
tamasztésejt is talalhato a hallészervben, igy a kils6 sz8rsejtek alatt elhelyezkedd Deiters sejtek
is. Egy Deiters sejt atlagosan 5 kuls6 szdrsejttel all szoros kapcsolatban, igy feltehetéleg azok
mUkodéseére és ezzel a hallas érzékenységének beallitasara is hatassal van.

Az érzéksejtekre jellemzd purinerg receptorcsaldd tagjai a csiga tamasztdsejtjein is
megtalalhatdak. ATP hatasara intracellularis kalcium szintemelkedés figyelheté meg a Deiters
sejtekben is, amelyek kisérletesen jol kovetheték, matematikai egyenletekkel pedig leirhatok,
segitségikkel lehetéséglink van prediktalni bizonyos eseményeket, ezzel a szukséges
allatkisérletek szamat is csokkenti. Ez kiilonosen hasznos lehet egy olyan szerv esetében, minta
Corti-féle szerv, amelynek alakja és elhelyezkedése miatt a kisérletes megkozelités nehéz és
koltséges feladat.

Kutatasunk célja egy olyan matematikai sejtmodell feldllitdsa, ami megfeleléen alkalmazhaté a
nehezen preparalhatd Deiters sejtek kalciumion koncentracié valtozasanak pontosabb
megismerésére, a tonotdpiat is figyelembe véve.

A felallitott modell validalasahoz, egyedi sejtek 100 uM ATP ingerlését kovetd kalcium szint
valtozasait rogzitettik BALB/c egértorzsben 5 és 25 napos egerek esetében, a csiga tobb
tonotdpikus pontjan. A kisérletek objektiv elemzéséhez egy sajat szoftvert fejlesztettiink.

Jelenlegi modelliink nagy vonalakban sikeresen reprodukalja a Deiters sejtekben ATP ingerlés
hatasara lezajlé valtozasokat, ugyanakkor pontosabb molekularis mechanizmusokkal szeretnénk
meég bdviteni a kovetkezb idészakban.
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Dr. Dénes Lilla

Magyarorszagi denevérek Urulékének vizsgalata flavivirusok és pestivirusok jelenlétére

Patoldgiai Tanszék

A Flaviviridae csalad tagjai valtozékony RNS-virusok, amelyek tobbnyire eml8sdket és madarakat
fertéznek. Négy nemzetség tartozik ebbe a viruscsaladba: Flavivirus, Pestivirus, Hepacivirus és
Pegivirus. A Pestivirus nemzetségbe tartozo atipikus sertés-pestivirust (APPV, Pestivirus scrofae)
el6szor 2015-ben, sertések vérsavOmintaiban azonositottak. Tobb kontinensen is elterjedt,
kutatécsoportunk eléként azonositotta hazankban, azéta pedig nagy aranyban mutatta ki hazai
sertéstarto telepeken is. Az APPV a legnagyobb genetikai hasonlésagot a Scotophilus kuhlii és
Rhinolophus affini denevérekbdl azonositott BTsK-PeV (Pestivirus S) pestivirussal mutatja, amely
felveti egy esetleges kdzos 6s jelenlétét, illetve egy korabbi gazdavaltasi eseményt.

A kutatds célja hazai denevérmintak szlrése flavi-és pestivirusok jelenlétére, majd ezek
filogenetikai 6sszehasonlitasa a GenBank-ban talalhat6 hasonlé szekvenciakkal, tovabba a hazai
APPV-torzsekkel. Az MTA Okoldgiai Kutatékézpont Evoltciétudomanyi Intézetébél (OKEI)
o0sszesen 75, harmasaval poolozott, guand mintabdl kivont nukleinsav cDNS atirdsat kovetéen,
gPCR mddszerrel vizsgaltam flavi-és pestivirusok jelenlétét. 12 minta esetében Nanopore
szekvenalasi mddszerrel metagenom analizist végeztem, az adatok elemzése Genious szoftver
alkalmazasaval tortént.

A 75 vizsgalt mintapool gPCR-és 12 metagenomanalizise soran flavi-és pestivirusok jelenlétét
nem sikerllt kimutatni. A metagenomanalizis sordn Pipistrellus pygmaeus , Eptesicus serotinus,
Myotis spp., rovarev® fajokbdél szarmazé mintakban, tobbek kozott Antheraea pernyi iflavirus,
Varroa destructor virus 1, a 2014-ben hazanban Pipistrellus pipistrellus guandbél azonositott
Cripavirus NB-1/2011/HUN és Aedes albopictus szunyogra jellemz6 Wenzhou sobemo-Llike virus
4 jelenlétét azonositottuk. A denevér virome jellemzése fontos a virusok sokféleségének
megértéséhez és az allatfajok kozotti virusok atterjedésének kimutatasahoz, igy a jovében
els6sorban Nanopore elemzés céljabol gydjtunk mintakat.
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Dr. Hoitsy Marton

Hazai akvakulturaban tenyésztett halfajok viralis megbetegedéseinek vizsgalata

Egzotikusallat-, Vad-, Hal- és Méhegészségligyi Tanszék

A hazai akvakultira és a benne tenyésztett halak jelent6sége megkérdéjelezhetetlen. Nemcsak a
hazai asztalokra, de kulfoldi piacokra is keril a Magyarorszagon tenyésztett halakbdl. A
halegészségligy jelent6sége a termelés fokozdédasaval parhuzamosan folyamatosan novekszik.
Az egyre intenzivebb haltenyésztés fokozza a betegségek eléfordulasanak gyakorisagat is.

Célkitizés: A  pontyfélékben, tokfélekben, harcsafélékben és  pisztrangfélékben
megbetegedéseket okozd virusok jelenlétének és karokozédsanak, valamint az azonositott
virustorzsek genetikai diverzitasanak feltérképezése.

Munkank soran ez idaig 15 halgazdasagbdl tortént a halak mintazasa. Melyek kozil 6t tokhalak,
két halgazdasag pedig pisztrangok tenyésztésével foglalkozik. A fennmaradd helyszinek
tégazdasagok, melyek f6 profilja a ponty (Cyprinus carpio, Linnaeus, 1758). Szamos esetben
kerult kimutatasra pontyddéma virus (CEV). A Poxviridae csaldadba sorolt kdérokozé jelentés
elhullasokat okoz a pontyallomanyokban, a mortalitas akar a 100%-ot is elérheti vizsgalataink
alapjan. Tokfélék kozil a vagétok (Acipenser gueldenstaedtii, Brandt & Ratzeburg, 1833), a
szibériai tok (Acipenser baerii, Brandt, 1869), és a viza (Huso huso) kerllt mintavételezésre.
Ezekbdl a fajokbdl két olyan Uj virust sikerult kimutatni, amelyek Magyarorszag teruletén eddig
nem kerultek leirasra. A két virus az Allopherpesviridae és a Mimiviridae csaladba tartozik.

A tovabbi mintavételezések és az ebb6l szarmazé mintak feldolgozasa folyamatban van. Jelenleg
két allatorvostan hallgaté dolgozik a tokfélékbdlizolalt virusokon. Ezekbdl az eredményekbél TDK
munkak, majd pedig szakdolgozatok fognak készulni. Jelenleg is zajlanak a virusok
sejttenyészeten vald szaporitasdra irdnyuld kisérletek. Eddigi eredményeink alapjan két uj,
hazankban eddig le nem irt virust mutattunk ki, melyeknek publikalasa folyamatban van. Tovabba
a gyljtott mintakbol szarmazd virus torzsek filogenetikai 6sszehasonlitdsa zajlik. Eredményeink
hozzéajarulnak az izolalt virusok részletesebb megismeréséhez és az ellenik valé védelem
eredményességeéhez.
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Dr. Igriczi Barbara

Rotavirusok vizsgalata sertések bélsarmintaibol ujgeneracios
szekvenciameghatarozasos modszerrel

Patologiai Tanszék

A rotavirusok (RV) a Sedoreoviridae csaldadba tartozé kisméretd RNS virusok, amelyek a
legfontosabb hasmenést okozo virusok kozé tartoznak allatokban és emberekben egyarant. A
Rotavirus nemzetségbe kilenc faj tartozik (A-l), amelyeknek besorolasa a VP6
antigéntulajdonsagai alapjan torténik. Az RV-genom 11 szegmensb6l allé kettds szald RNS-t
tartalmaz és hat strukturalis (VP) és 6t nem-strukturalis fehérjét (NSP) kédol. Az RV-k a
sertéspopulacidkban vilagszerte endémidsak. A hasmenéses tlinetek kialakulasanak hatterében
feltehet6leg a gyomor-bél traktus virusos eredetl gyulladasa kovetkeztében kialakulé felszivédasi
zavarok allnak.

Az RV-k elterjedtségének felmérése érdekében 27 hazai tinetmentes sertéstartd teleprél
szarmazé 228 ragdkotélminta qPCR vizsgalatat végeztuk el. Tovabbi 16, hasmenéses
megbetegedéssel kizd6é allomanybdl 97 bélsartampon-mintat gyljtottink, amelyek kozil az
er@sen pozitiv mintak esetében Nanopore-alapu ujgeneracids szekvenciameghatarozast is
végeztlink teljes RV-genomok azonositasa érdekében.

A klinikai tinetekté6l mentes telepek kozel felén talaltunk RV-pozitiv ragdokotélmintakat. A
leggyakoribb RV fajok elkiilonitésére optimalizalt gPCR rendszeriink alapjan a legelterjedtebb
virus az RVC (52%) volt, mig az RVA és RVB hasonlo (20% koruli) prevalenciat mutatott. A
bélsarmintak jelentds része (89%) pozitiv volt legalabb egy RV fajra, amelyek kozil leggyakrabban
az A-t és C-t azonositottuk, de egyes esetekben a B, a H és G tipusok is el6fordultak. Sikeresen
meghataroztuk hazai virustorzsek teljes genomszekvencidjat A, B, C és H torzsek esetében.
Filogenetikai elemzés alapjan a hazai RVA torzsek a G3-5, G9 és G11, az RVB torzsek a G16-18 és
G20 és az RVC torzsek a G1 és G5-6 genotipusokba tartoztak.

A kialonb6z6 RV fajokat gyakran tarsfertézésben mutattuk ki az enterdlis megbetegedéses
esetekben, de a vizsgalt tunetmentes allomanyokban, szubklinikai fert6zés formajaban is
eléfordultak. Az RV szegmensek teljes szekvencidinak meghatarozasa egy fontos lépés a hazai
RV-torzsek evollucidjanak és genetikai valtozatossaganak meghatarozasaban.
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Dr. Kerek Adam

Magyarorszagi nagylétszamu hazityuk és pulyka allomanyokbol izolalt kommenzalista
Escherichia coli torzsek kitejed spektrumu béta-laktamaz (ESBL) termelésének
fenotipusos és genotipusos vizsgalata és annak kozegészségugyi jelentésége

Gydbgyszertani és Méregtani Tanszék

Akiterjedt spektrumu béta-laktamazokat (ESBL) termelé Escherichia coli tdrzsek egyre szélesebb
korben vald elterjedése az antimikrobidlis rezisztencia globalis jelentfségét hizza ala, amely
komoly kozegészségugyi kockazatot jelent. Az Escherichia coli baktérium egy széles korben
elterjedt, fakultativ patogén, zoonotikus baktérium, amely kulcsszerepet jatszik a rezisztencia
fenntartasaban és terjesztésében — kilonos tekintettel a kommenzalista torzsekre. Jelen kutatéas
célja a hazai nagylétszamu hazityuk és pulykaallomanyokbdl izolalt, multirezisztens E. coli
torzsek ESBL génkészletének vizsgalata volt, kilonds tekintettel a gének mobilis genetikai
elemeken torténd hordozasara. A torzsek elészlrése minimalis gatlé koncentracié (MIC)
meghatarozassal, a Clinical Laboratory Standard Institute (CLSI) protokollja alapjan tortént, majd
a B-laktamaz, illetve ESBL termelésre gyanus izolatumok levalogatdsa utan ujgeneracids
szekvenalast végeztink. A molekularis vizsgalatok soran a rezisztenciagének azonositasara és
lokalizacidéjara bioinformatikai pipeline-t alkalmaztunk, amely lehetévé tette a gének
kromoszémalis, plazmid, illetve fag eredetének meghatarozasat, tovabba vizsgaltuk azt is, hogy
azok mobilis genetikai elemként fordulnak-e eld. Eredményeink alapjan a 881 izolalt torzs kozul
fenotipusosan 420 torzs bizonyult multirezisztensnek. Az ESBL termelésre fenotipusosan gyanus
torzsek aranya 6%, mig a potencidlisan B-laktamadz torzsek aranya 34% volt. A genetikai
vizsgalatok igazoltak, hogy az ESBL gének (CTX-M, TEM, SHV, OXA) 55,1%-a plazmidon, 18,9%-a
mobilis genetikai elemeken helyezkedett el, ezzel jelentésen fokozva a horizontélis génatadas
kockazatat. A leggyakoribb azonositott géntipus a TEM volt, amelynek tébb variansa (TEM-1, TEM-
12, TEM-30, TEM-32, TEM-35, TEM-79, TEM-104, TEM-122, TEM-135 és TEM-150) is kimutatasra
keralt.

A kutatas ramutatott arra, hogy a baromfidllomanyok ESBL génhordozasa jelentés, és nemcsak
allategészségligyi, de kozvetve kozegészségligyi kockdazatot is hordoz. Eredményeink
alatamasztjadk a One Health szemlélet fontossagat és az ESBL torzsek monitorozasanak
szlkségességét a baromfidagazatban.
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Dr. Kovacs Laszlo

Baromfi Uzemek jarvanyvédelmi szintjének fejlesztését és az antimikrobialis
készitmények felhasznalasanak csokkentését szolgald komplex, telepfelmérd, értékeld
€s szaktanacsado program fejlesztése

Allathigiéniai, Allomany-egészségtani Tanszék és Mobilklinika

A jelen kutatds célja a magyarorszagi nagylétszamu baromfitarté Uzemek telephigiéniai,
jarvanyvédelmi és allathigiéniai dllapotanak felmérése, valamint az antimikrobidlis készitmények
felhasznalasanak csokkentése érdekében Uzemre szabott fejlesztési protokollok kidolgozasa
volt. A kutatasi terv alapjan egy komplex értékelé rendszer kidolgozasat kezdtik meg, amely
egyesiti a bioldgiai biztonsag (jarvanyvédelem), az allatjéllét, az antimikrobialis felhasznalas és az
Uzemvezetés gyakorlatanak értékelését.

Komplex szakirodalmi kutatast végeztliink a kiemelt gazdasagi jelentdésségl, jarvanyos
baromfibetegségek kulonféle terjedési Utjait és modjait illetden, amely soran a vertikdlis és
horizontalis kllfonéle betegségek-atviteli mdédokat az egyes virusos és bakteridlis kérokozdk
esetében értékeltik.

A Biocheck.UGent kérd6iv, az AWIN allatjolléti protokoll, valamint az ADKAR Partage rendszer
kombinalt alkalmazasaval 24 hizlalépulyka-tzem allapotat mértuk fel.

Az elvégzett vizsgalatok soran szoros 6sszefliggést volt kimutathaté a gazdasagban alkalmazott
jarvanymegel6zési intézkedések szinvonala és az adott telepen lévé allomanyok allatjolléti
mutatdéi kozott. Kiemelten fontosnak bizonyultak a telepszervezés, az egységek kozotti
kontrollintézkedések, a takaritasi-fertétlenitési gyakorlatok, valamint a személyi beléptetés
protokolljai. Az elvégzett statisztikai vizsgalatok megerdsitették, hogy a fejlettebb biologiai
biztonsagi szintek jobb Aallatjélléti eredményekkel tarsulnak. Eredményeink alatdmasztjak a
szakirodalmi megallapitasokat, melyek szerint a fert6z6 betegségek megel6zésének alapjat a
szigoru jarvanyvédelmi intézkedések, allathigiéniai protokollok és a rendszeres &allomany-
egészségligyi monitorozas képezik.

A kutatas jelen fazisa alapjan egyértelmd, hogy a nagylétszamu baromfitizemek jarvanyvédelmi
szinvonala és az alkalmazott jarvanyvédelmi protokollok kézvetlen hatdssal vannak, nemcsak az
allomany egészségére és az allatjollétre, hanem az antimikrobialis szerek felhasznalasara is. A
jovébeli fejlesztések soran az egyedi, telepi intervencidés protokollok kidolgozasa és
implementalasa tovabb csokkentheti a fert6z6, jarvanyos baromfibetegségek elé6fordulasanak
kockazatat, és hozzajarulhat az "Egy Egészség" stratégia célkitlizéseinek megvaldsitasahoz.
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Dr. Mackei Maté
A héstressz hatasainak és potencialisan protektiv anyagok alkalmazasi lehet6ségei

Elettani és Biokémiai Tanszék

A héstressz az intenziv allattenyésztés egyik legsulyosabb gazdasagi és allategészségugyi
problémaja, kilonos tekintettel a baromfi- és sertéstartasra. A héterhelés sejtszint(
kovetkezmeényei kozé tartozik a hdsokkfehérjék (HSP-k) fokozott expresszidja, a gyulladasos
mediatorok szintjében bekovetkezé valtozasok, valamint az oxidativ homeosztazis zavara.
Vizsgdlatunk célja a kurkuma (Curcuma longa) és gyombér (Zingiber officinale)
mikrodrleményekbdl készilt kivonatok sejtvédd potencialjanak értékelése volt primer csirke- és
sertéseredetl hepatocita kulturdkban, héstressz-indukalt korilmények kozott.

Csirke hepatocitakban a kurkuma mikro6rlemény alkalmazasa szignifikdns valtozasokat
eredményezett, melyek alapjan a HSP27 és HSP90 fehérjék koncentracidjanak novekedése,
valamint a HSP70 szintjének csokkenése adaptiv proteosztatikus valasz aktivalédasara utal.
Emellett a kurkuma kezelés jelent6sen fokozta az interleukin IL-6, IL-10, IFN-y és M-CSF szintek
emelkedését is, ami az immunoldgiai valaszok modulaciéjara és a regenerativ folyamatok
tamogatasara enged kovetkeztetni. Ezzel szemben a gyombér mikrodrlemény hatasa
korlatozottabb volt: a legtdobb vizsgalt paraméter esetében nem észleltiink szignifikans eltérést,
kivéve a RANTES fehérje szintjének enyhe emelkedését. Sertéseredetl hepatocitdkon végzett
elékisérleteink eddigi eredményei alapjan a csirkében tapasztalt tendencidkhoz hasonlé
mintazatot figyeltiink meg. Ezek az eredmények arra utalnak, hogy a kurkuma mikrodrleménybél
szarmazo bioaktiv vegyuletek potencialisan kedvezé molekularis valaszokat indukalnak héstressz
koralményei kozott mind csirke-, mind sertésszarmazasu majsejtekben.

Osszességében eredményeink ravilagitanak a kurkuma mikroérlemény alkalmazasanak
lehet6ségére a hdstressz sejtszintl karos hatasainak mérséklésében, és Ujabb tudomanyos
alapot szolgaltatnak a fitogén alapu takarmany-kiegészit6k fejlesztéséhez, mely a jovében mind
takarmanyozastani, mind allategészségligyi szempontbodl fontos szereppel birhat.
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Dr. Szakos David

Laboratériumi husok 6sszehasonlité elemzése mas alternativ fehérjeforrasokkal
fogyasztoi kockazatészlelés és fenntarthaté fogyasztasi szempontok alapjan

Alkalmazott Elelmiszertudomanyi Tanszék

Az élelmiszerlanc kornyezeti fenntarthatésagat fokozodo tudomanyos, szakpolitikai és fogyasztoi
érdeklédés ovezi. A ndvekvé népesség novekvo fehérjeigényt tamaszt, amely a korlatos kornyezeti
er6forrasok mellett élelmezésbiztonsagi kihivast jelent. Napjainkban tobb lehetséges alternativ
fehérjeforras érheté el, koztik mar a laboratériumi husok is. Az alternativak értékelésekor
élelmiszerlanc-biztonsagot, a gazdasagi, valamint a tarsadalmi szempontokat is szikséges
figyelembe vennink.

Kutatasunk célja, hogy a fogyasztoi szempontok bemutatasan keresztul tamogassuk a szakmai
parbeszédet. A vizsgalat Osszehasonlité megkozelitéssel feltérképzete a magyar lakossag
kockazatészlelését és preferenciait a husfogyasztassal, valamint az alternativ fehérjeforrasokkal
- koztluk novényi alternativakkal, rovarfehérjékkel és laboratdériumi hussal — kapcsolatban.

A Nébih kérddives felmérésben 1003 felntt kord magyar valasz-adé vett részt, a kvantitativ minta
reprezentativnak tekintheté nemek, életkorcsportok és NUTS-2 régiok szerinti lakdhely alapjan.
Az adatokat statisztikai probak segitségével elemeztiik az SPSS szoftver hasznalataval.

Az eredmények alapjan a konvencionalis hustermékekhez, illetve kinalatban mar hosszabb ideje
megtalalhatd, a fogyasztdk altal jobban ismert és elfogadott termékekhez — példaul a széja vagy
zo6ldborsé alapu alternativak —képest a laboratdriumi hist a felmérés résztvevdinek jelentds része
kétkedéssel fogadta és elutasitotta (atlagosan 1,74-es osztalyzat 1-5-ig tartd skalan; referencia
termékként a csirkehus preferencidja 4,53-as osztalyzatot kapott). A legjelentésebb ellenérv a
laboratériumi hisokkal szemben a hagyomanyos husok kedveltsége, a hazai agrarium védelme,
valamint a laboratériumi hds természetellenessége volt. Az eredmények alapjan a laboratériumi
hus fogyasztdsaval szemben a férfiak (1,92-es osztalyzat), a 18-29 év kozottiek (2,14-es
osztalyzat) és a févarosban laké (1,85-0s osztalyzat) valaszadodk szignifikdns mértékben (p<0,01)
kevésbé elutasitéak.

A kutatas eredményei tamogatjak a lakossagi kockazatkommunikacio tervezése soran, valamint
a szakpolitikai dontések el6készitéséhez is hasznos tampontot nyujthatnak.
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A nuklearis faktor-kappa B (NF-kB) jelenlétének és szerepének vizsgalata
hisztopatoldgiai és molekularis bioldogiai médszerekkel macskak egyes daganataiban

Patologiai Tanszék

Ma mar jolismert, milyen szoros ok-okozati kapcsolat lehet egy krénikus gyulladasos folyamat és
a tumorgenesis megnovekedett kockazata kozott a szervezeten beliil. Ezt elészor Rudolf Virchow
vetette fel 1863-ban, amit aztan kisérletekkel kés6bb ala is tamasztottak. Egészen az 1990-es
évekig kellett azonban varni, hogy a gyulladas soran keletkezé cytokinek, chemokinek, ndvekedési
faktorok, valamint maguk a gyulladasos sejtek szerepét pontosabban feltérképezzék a
neoplasztikus folyamatokban.

Az onkolégiai kutatdsokban a fentiek miatt kulcsszerep jut a gyulladas molekularis
mechanizmusainak vizsgalatanak daganatképz6dés soran, ezen belll is a nuklearis faktor-kappa
B-nek (NF-kB-nek), amit el6szor perzisztens fert6zések okozta idilt gyulladas, kés6ébb
tumorképz6dés kapcsan vizsgaltak human hepatocellularis carcinoma és colitis-asszocialt rak
megbetegedésekben. Az NF-kB fehérjéknek szerepe van az apoptosis gatlasban, sejtproliferacio
elésegitésben, metasztazis képzésben, terdpia rezisztencia kialakitdsaban tobbek kozott.

Tekintettel a szertedgazd hatdsmechanizmusra, az NF-kB fehérjék gatlasa hatasos antitumor-
terapia lehet a sebészeti ellatas, kemo- és sugarterapia mellett.

Sok tumortipus esetén a kutydk megbetegedése nagyon hasonlit az emberéhez kérszovettanilag
és bioldgiai viselkedésben, ami alkalmas modellé teszi ezt a fajt. Ennek megfeleléen szamos
kutatas iranyult az NF-kB fehérjék jelenlétére és szerepére pl. hematopoieticus tumorok
(lymphoma, leukaemia), hemangiosarcoma, melanoma, emlémirigy tumorok, glioma és
prosztata rak esetén.

Ezek a kutatasok mindeddig hianyoznak az allatorvosi szakirodalombdél macskak daganatainak
kapcsan. Az eddigiek soran az NF-kB fehérjék szerepét csak az injekcid indukalta sarcomakban
(FISS - feline injection site sarcoma) vizsgaltak, és a kapott eredményeket felhasznaltak egy
lehetséges terapias szer, egy NF-kB-inhibitor (DHMEQ - dehydroxymethylepoxyquinomicin)
lehetséges alkalmazasanak in vitro tanulmanyozasara.

Kutatdsunk soran, az irodalmi attekintést, valamint az anti-NFkB p65 antitest immunhisztokémiai
protokolljanak beallitasat kovetden, kigyljtottik a Patolégiai Tanszék adatbazisa alapjan a 2020
januar-2025 marcius kozott érkezett szovettani mintak kozil a lagyszoveti sarcoma, lymphoma,
mastocytoma, haemangiosarcoma, pajzsmirigy carcinoma és apocrin adenocarcinoma
diagndzisu mintakat (kb. 300 minta). Jelenleg a mintak feldolgozasa (immunhisztokémiai festése,
1:1000 higitassal) zajlik, majd ezt kovetden kerulnek kiértékelésre QuPath analitikai szoftver
segitségével. Vizsgalatunk soran a p65 gén transzlokacidjat vizsgaljuk a cytoplazmabdl a sejtmag
irdnyaba.
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